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Blatunga (Bluetongue)

Infektionscykel bluetonguevirus

Qinfekterat vuxet svidknott
biter vérddjur som har virus
cirkulerande i blodet.

>

Virus replikerar
i svidknottet
under 14-21 dagar.

Infekterat vuxet svidknott
hiter mottagligt vérddjur.

¥

infekterat
varddjur

Virus uppfordkas i varddjurets
blod, efter tre dagar finns
tillrdckliga virusméngder far att
infektera ett nytt svidknott.

mottagligt varddjur

Figur 10: Overféring av blatungevirus involverar insektsvektorer
(svidknott) och en idisslare. Virusreplikationen i knotten ar
starkt beroende av den omgivande temperaturen och tros

inte ske alls under 14 °C. Illustration: Helena Ohlsson/SVA.

BAKGRUND
Blatunga (Bluetongue pa engelska) dr en vektorburen
virussjukdom
Sjukdomen orsakas av fler olika serotyper av blatungevirus
(BTV). Viruset dverfors av svidknott (Culicoides spp.).
Fram till 1998 hade blatunga inte upptickts i nigot
europeiskt land, men sedan dess har utbrott av flera olika
serotyper forekommit regelbundet i medelhavslédnderna. I
augusti 2006 dok BTV for forsta gdngen upp i norra Europa
da sjukdomsutbrott av serotyp 8 (BTV-8) upptécktes i
Nederldnderna. Under 2006 och 2007 spred sig smittan
till ett stort antal linder i norra och vistra Europa. Aven
under 2008 rapporterades fortsatt spridning. S& snart
inaktiverade vacciner blev tillgdngliga (2008) inleddes
vaccinationskampanjer i storre delen av EU. I september
2008 bekraftades det forsta fallet av BTV-8 i Sverige och
intensiva 0vervaknings- och bekdmpningsaktiviteter, som

inkluderade en obligatorisk vaccinationskampanj, inleddes.

Under forsta kvartalet 2009 upptécktes infektion hos tre
nyfodda kalvar, alla dessa tre djur hade smittats i livmodern

genom infektion av deras respektive modrar hdsten 2008.

Efter omfattande 6vervakning forklarades Sverige fritt frén
BTV-8 i december 2010. Darefter har sjukdomsdvervakning
genomforts arligen. Vektordvervakning inleddes 2007 for
att dokumentera aktiviteten hos relevanta svidknottsarter
(Culicoides spp.) under olika arstider. Programmet avbrots
2011 efter att Sverige forklarats fritt fran BTV-8.

som drabbar idisslare och kameldjur.

SJUKDOM

Infektion med blatungevirus orsakar klinisk sjukdom hos
idisslare, frimst hos far. De olika serotyperna verkar
variera i sin forméga att orsaka sjukdom hos olika djurarter
och 1 svarighetsgraden av symtom hos samma djurslag.
Sjukdomssymtom kan vara feber, skador i slemhinnorna
i mun och nos, ddem och svullnad i huvudregionen samt
inflammation i kronranden. Trots sjukdomens namn &r det
ovanligt att kirlskadorna blir s stora att tungan svullnar och
blir bla.

LAGSTIFTNING

Blatunga ar en fortecknad sjukdom (kategori C, D och
E) enligt EU:s djurhiilsolag (EU 2016/429). Overvakning,
utrotningsprogram och sjukdomsfri status for vissa
fortecknade sjukdomar och nya sjukdomar regleras av
kommissionens delegerade forordning (EU 2020/689).
Sedan 2010 ar Sverige fritt fran bldtunga. Blatunga ir en
anmalningspliktig sjukdom och ingér i epizootilagen (SFS
1999:657 med éndringar).

OVERVAKNING

Alla diagnostiska tester, som beskrivs nedan, utférdes
vid Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) i syfte att
pavisa frihet fran blatungevirus hos svenska notkreatur.
Tankmjolksprover analyserades med en indirekt ELISA (ID
Screen Bluetongue Milk Indirect, Innovative Diagnostics,
Grabels, Frankrike) och serumprover analyserades med
en kompetitiv ELISA (ID Screen Bluetongue Competition
ELISA, Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike). Vid
klinisk misstanke analyserades organ eller blod med en
realtids pan-PCR som kan detektera 27 olika serotyper av
blatungevirus.

Ett positivt fall definieras som ett djur som ger upphov
till ett positivt PCR-resultat eller ett ovaccinerat djur utan
kvarvarande maternella antikroppar med en signifikant
antikroppstiter.

Passiv 6vervakning

Misstankar baserade pa kliniska symtom ska anmaélas till
Jordbruksverket och utreds darefter. Utredningen kan omfatta
inhdmtande av epidemiologisk information och provtagning
av det drabbade djuret och besittningen. Under utredningen
kan beséttningen belédggas med restriktioner om det &r
nodvéndigt for att forhindra smittspridning.

Aktiv 6vervakning

For 2023 ars oOvervakning av blatunga gjordes ett
slumpmassigt urval av 175 beséttningar frén ett riskbaserat
provtagningsomrade som omfattar de nio sydligaste lanen
i Sverige for testning av tankmjolk. Baserat pa den
totala storleken pad mjolkkopopulationen i det valda
omradet, den genomsnittliga beséttningsstorleken och
testspecifikationerna behover tankmjolksprover fran 165
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besittningar testas for att pavisa en prevalens om 2 % med
95 % konfidens. Proverna samlades in av personal fran
mejeriforetaget. Provtagningen skedde efter vektorsdsongen
i december 2023. Proverna analyserades med den mjdlk-
ELISA som anvinds rutinméssigt.

Utéver den beskrivna &vervakningen utférdes
serologiska tester for blatunga fore import och export samt
vid avelsstationer.

RESULTAT

Tankmjdlksprover fran 171 gérdar testades i den aktiva
overvakningen, alla med negativa resultat. Tre kliniskt
misstinkta fall undersoktes och testades under 2023 och
befanns vara negativa. Alla andra tester som utfoérdes fore
import och export samt pé avelsstationer var ocksé negativa.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis bekréftades inga kliniska misstankar
om blatunga och det fanns inte nagra indikationer pé
viruscirkulation under 2023. Detta bekréftar den fortsatta
friheten fran blatungevirus i Sverige.

Kompetenta vektorer finns i Sverige och kan sprida
smittan. Aterintroduktion av viruset till Sverige kan ske via
infekterade vektorer eller med infekterade djur och sperma.

I borjan av september 2023 drabbades Nederlédnderna
aterigen av ett utbrott av bldtunga, denna gang en variant av
BTV-3 som aldrig forr setts i Europa. P& ndgra manader
spred smittan over i stort sett hela landet med tusentals
drabbade besattningar, samt till grannldnderna. Under vintern
avstannade smittspridningen men den forvéntas ta fart igen
under vektorsdsongen 2024. Det finns &nnu inget godkant
vaccin for BTV-3 i Europa. I detta utbrott verkar framfor allt
far drabbas, med relativt hog andel djur som insjuknar i de
drabbade beséttningarna samt allvarliga symtom med hog
dodlighet pa beséttningsniva. Hos smittade notkreatur har
betydande nedgéng i mjdlkproduktion setts. Aven kameldjur
(alpacka och lama) har infekterats. Man har genom att studera
prover i biobanker kunnat se att smittan inte cirkulerat
oupptéckt i landet innan den rapporterades, men det ar
inte kdnt hur viruset natt Nederldnderna eller varifrén det
kommer.

Efter att BTV-8-utbrottet i FEuropa bekdmpats
rapporterades mellan 2015 och 2020 arligen flera tusen
fall av BTV-8 (definierat som djur som befunnits positiva
for blatungevirus med realtids-PCR) fran Frankrike. De
flesta av dessa fall var djur som befunnits positiva inom
ramen for aktiv overvakning och endast fa var djur med
kliniska symtom pa sjukdom. Fran och med december 2018
rapporterades en okning av transplacental dverforing av
BTV-8 hos notkreatur i Frankrike. Séddana kalvar foddes
blinda, smé och dog ofta vid nigra dagars alder. Under
vektorsdsongen 2018 och 2019 rapporterade Tyskland,
Schweiz och Belgien, och 2020 dven Luxemburg, nagra fall

av BTV-8 (enligt samma definition som ovan) som upptéckts
under rutindvervakning och tester for export/import.
Storbritannien rapporterade enstaka fall av BTV-8 hos
notkreatur som importerats fran Frankrike under 2018.
Under 2021 rapporterades endast en handfull fall av BTV-8
fran Frankrike, tre fran Belgien och ett fran Tyskland, och
under 2022 rapporterades inga sddana fall. Under hosten
2023 uppticktes en ny typ av BTV-8 i Frankrike med
kliniska symtom hos bade notkreatur och far. Under 2023,
liksom under alla tidigare ar, cirkulerade flera serotyper
av blatungevirus hos far och nétkreatur i linderna runt
Medelhavet.

Introduktionen av BTV-3 till Nederldnderna 2023,
utbrottet av BTV-8 fran 2006 och framat, liksom
aterupptackten av BTV-8 1 Frankrike 2015 visar
att blatungevirus kan spridas och etablera sig i
idisslarpopulationer i norra Europa. Prevalensen av
seropositiva djur efter vaccinering mot BTV-8 dr nu mycket
lag, vilket medfor att populationen dterigen dr mottaglig for
BTV-8. Vaccinet mot BTV-8 skyddar inte mot infektion
med BTV-3. Data fran Nederlédnderna tyder pé att andra
atgérder &n vaccin for att skydda djuren, som insekticider och
installning, endast har mycket begransad skyddseffekt mot
sjukdomen. Nya serotyper kan dyka upp i medelhavsomréadet
eller borja cirkulera dver hela vérlden, vilket understryker
hur situationen snabbt kan fordndras.

REFERENSER

van den Brink K.M.J.A., ILM.G.A. Santman-Berends, L.
Harkema, C.G.M. Scherpenzeel, E. Dijkstra, M.H. Mars, M.
Holwerda, N. van den Heuvel, M.A.H. Spierenburg, and R.
van den Brom. 2023. 'Uitbraak van blauwtong serotype 3 in
Nederland', Tijdschrift voor Diergeneeskunde, 148: 45-49.

Hulten C, Frossling J, Chenais E, Sternberg Lewerin S.
2012. Seroprevalence after Vaccination of Cattle and Sheep
against Bluetongue Virus (BTV) Serotype 8 in Sweden.
Transboundary Emerging Diseases 60(5):438—47.

Agren EC, Burgin L, Sternberg Lewerin S, Gloster J,
Elvander M. 2010. Possible means of introduction of
bluetongue virus serotype 8 (BTV-8) to Sweden in August
2008 - comparison of results from two models for
atmospheric transport of the Culicoides vector. Veterinary
Record 167:484-488

Sternberg Lewerin S, Hallgren G, Mieziewska K, Treiberg
Berndtsson L, Chirico J, Elvander M. 2010. Infection with
bluetongue serotype 8 in Sweden 2008. Veterinary Record
167:165-170

Nielsen SA, Nielsen BO, Chirico J. 2009. Monitoring
of biting midges (Diptera: Ceratopogonidae: Culicoides
Latreille) on farms in Sweden during the emergence of
the 2008 epidemic of bluetongue. Parasitology Research
106:1197-1203

26

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2023



Bovin spongiform encefalopati

BAKGRUND

Klassisk bovin spongiform encefalopati (BSE), &ven kallad
galna kosjukan, tillhdr gruppen prionsjukdomar eller
transmissibla spongiforma encefalopatier (TSE). Sjukdomen
beskrevs forsta gangen hos ndtkreatur i Storbritannien 1986
och det ar dir den storsta andelen av konstaterade BSE-fall
har pavisats. Smittan orsakas av ett mycket motstdndskraftigt
infektiost protein (prion) som startar en omvandling av
djurets egna prion-proteiner till en sjuklig form med en
annan tredimensionell struktur. De fordndrade prionerna
aggregerar i vavnader och orsakar cellskador i hjérnan,
utan inblandning av ndgon mikroorganism. Klassisk BSE
sprids framst via djurfoder som innehaller kontaminerat kott-
och benmjdl, dvs. kott- och benmjol som producerats fran
BSE-smittade djur. Export av just foder kontaminerat med
prioner, samt export av infekterade djur som sedan gatt in i
foderkedjan har varit orsaken till att ménga lander utanfor
Storbritannien ocksé drabbats av BSE. Den stora toppen av
BSE-fall skedde i Storbritannien i borjan pa 1990-talet men
efter omfattande atgérder, med framfor allt ett forbud for
att anvinda delar av notkreatur i foder till andra nétkreatur,
sd har fallen drastiskt minskat. Anviandningen av kott- och
benmj6l 1 foder forbjods dven till grisar och fjaderfa 2001 for
att undvika eventuell korskontaminering i foderfabrikerna.
Nu diagnosticeras enbart enstaka fall av klassisk BSE. Den
priméra kéllan till de forsta fallen och den efterfoljande BSE-
epidemin faststélldes aldrig.

Ar 1996 blev BSE ett folkhilsoproblem efter upptickten
av en ny variant av Creutzfeldt-Jakobs sjukdom hos
minniskor (vCJD) och en trolig koppling till klassisk BSE
hos notkreatur. Detta resulterade i atgirder for att forhindra en
eventuell 6verforing av BSE till ménniskor vilket inkluderade
bland annat att specificerat riskmaterial (t.ex. hjarna och
ryggmirg) fran notkreatur avligsnas vid slakt. Atgirderna
omfattade dven en intensifierad dvervakning som inleddes
2001, nér snabbtest blev tillgéingliga for diagnostik.

Atypiska fall av BSE, som uppvisar diagnostiska och
epidemiologiska skillnader med klassisk BSE, beskrevs for
forsta gédngen i1 borjan av 2000-talet. Atypiska BSE-fall
uppstér troligen spontant (utan kénd orsak) och eventuella
kopplingar till klassisk BSE och zoonotisk potential
debatteras inom forskarvérlden. Historiskt sett har risken for
att BSE ska foras in i Sverige ansetts lag, liksom risken for
att sjukdomen ska étercirkulera om den skulle introduceras.
Detta beror pé att Sverige tidigt forbjod anvéndandet av
sjdlvdoda djur i produktionen av djurfoder, samt en begransad
import av djur. Denna risk har bedomts av bland annat
den europeiska myndigheten for livsmedelssikerhet (Efsa)
och senare av Virldsorganisationen for djurhédlsa, WOAH:s
vetenskapliga kommission.

BSE har diagnosticerats i Sverige en gang 2006, da en
kottrasko fodd 1994 var positiv for atypisk BSE av H-typ,
alltsa inte klassisk BSE.

Figur 11: Klassisk bovin spongiform encefalopati har aldrig pavisats hos svenska nétkreatur. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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SJUKDOM

Inkubationstiden for klassisk BSE &r lang, ofta tva ar
eller mer. Initialt kan generella sjukdomstecken s& som
viktminskning eller nedsatt laktation noteras men sedan
blir de kliniska symtomen relaterade till det neurologiska
systemet och inkluderar bland annat beteendeforédndringar
och rorelsestdrningar. Sjukdomen ar progressiv och alltid
dodlig.

LAGSTIFTNING

Overvakning och kontroll av BSE regleras genom
Europaparlamentets och radets forordning (EG) nr 999/2001.
Overvakningen ir utformad i enlighet med bilaga III och
Sverige tillimpar undantag for avldgsna geografiska omraden
med lag djurtdthet (kommissionens beslut 2008/908)
dér det inte sker nagon uppsamling av sjdlvdoda djur.
Notkreaturspopulationen i dessa omraden dverstiger inte
10 % av den totala ndtkreaturspopulationen i Sverige. Pa
nationell niva regleras provtagningen i SIVFS 2010:9, senast
andrad genom SJVFS 2013:3. BSE 4r en anmalningspliktig
sjukdom enligt lagen om epizootiska sjukdomar (SFS
1999:657 med dndringar). Foderkontroller regleras genom
forordning (EG) nr 152/2009.

OVERVAKNING

Foder

For att undersoka efterlevnaden av foderférbuden samlas
foderprover och importerade ravaror for foderproduktion
in i foderfabriker, detaljhandel och pa gardsnivé for analys
med avseende pa forekomst av bearbetat animaliskt protein
(PAP) med ljusmikroskopi. Detta &r en del av den offentliga
kontrollen och det dr Jordbruksverket och lansstyrelserna
som &r ansvariga myndigheter. Urvalet baseras pa en
riskbeddmning som gors av Jordbruksverket.

Djur

Jordbruksverket ansvarar for 6vervakningsprogrammet som
genomfors i samarbete med Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Proverna analyseras vid SVA, som ocksé
dr det nationella referenslaboratoriet (férordning (EG)
999/2001).

Risken for introduktion och é&tercirkulation av BSE
inom systemet har kontrollerats under ménga ar. Syftet med
overvakningen pa djur dr i forsta hand att uppfylla kraven i
EU-forordningen och att visa att Sverige kan behalla WOAH-
statusen som forsumbar risk for klassisk BSE. WOAH
faststéller ett minimimal for 6vervakningen, som bygger
pa ett podngsystem som maste uppnds under de foregaende
sju aren. Poéngen fordelas olika mellan olika riskkategorier
av djur, dér sé kallade hogriskdjur, till exempel djur med
misstinkta kliniska symtom pa BSE, ger det hogsta antalet
poéng.

Passiv dvervakning

Alla kliniska misstankar om BSE (nétkreatur med kliniska
symtom som kan Gverensstimma med BSE och som inte
svarar pa behandling) maste rapporteras till myndigheterna.
Under 2023 analyserades prover fran djur med klinisk

misstanke om BSE med IDEXX HerdChek® BSE-Scrapie
Antigen Test kit (IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA). Vid ett positivt eller ofullstindigt resultat analyseras
materialet med TeSeE™ Western Blot kit (Bio-Rad
Laboratories, Hercules, Kalifornien, USA). Det dr av
stor vikt att inkludera djur med kliniska symtom som
kan Overensstimma med BSE i &vervakningen. Da
bekédmpningsétgiarderna har varit s& effektiva och antalet
fall av klassisk BSE i EU sedan ménga ar minskat avsevart
sé dr det en utmaning att halla djurdgare och veterinérer
medvetna om vikten av den passiva dvervakningen och att
de ska rapportera missténkta kliniska fall.

Aktiv 6vervakning
Fo6ljande djurkategorier ingar i den aktiva dvervakningen
(férordning (EG) nr 999/2001):

* Notkreatur av svenskt ursprung, dldre &n 48 manader,
som har anmérkningar vid besiktning fore slakt eller
som nddslaktas.

» Notkreatur av annat &n svenskt ursprung som &r
dldre 4n 24 manader och som har anmérkningar vid
besiktning fore slakt eller som nddslaktas.

» Alla friska, slaktade notkreatur som ar dldre dn 30
ménader och som har sitt ursprung i ett annat land som
inte har forsumbar risk for BSE.

+ Alla sjalvdoda djur (djur som dott eller avlivats pa
gard men som inte slaktats for att anvdndas som
livsmedel) som é&r dldre &n 48 manader och som har
sitt ursprung i Sverige. For notkreatur som kommer
frén ett annat land som inte har en forsumbar risk for
BSE, ér dldersgréansen for provtagning av avlivade eller
sjalvdoda djur 24 manader. Prover tas av personal vid
kadaverhanteringsanldggningarna eller av veterinér
eller veterindrassistent vid en obduktionsanliggning.

Rutinerna for diagnostik dr desamma som for passiv
overvakning (se ovan).

RESULTAT

Foder

Under 2023 utférdes 61 ljusmikroskopianalyser for PAP, 21
av dessa var i offentlig kontroll och 40 i foderforetagens
egenkontroll. Alla prover var negativa for PAP.

Djur

Passiv 6vervakning

Under 2023 undersoktes 2 notkreatur pa grund av klinisk
misstanke, bdda med negativt resultat.

Aktiv 6vervakning

Under 2023 undersoktes 7529 prover for BSE i den aktiva
overvakningen. Alla prover var negativa. Av dessa prover
kom 7369 frén sjilvdoda djur, 15 frdn djur med anmérkningar
frén besiktning fore slakt vid slakt och 145 prover fran
nodslaktade djur.
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DISKUSSION

Inga fall av BSE upptécktes i Sverige under 2023. Antalet
kliniska misstankar har varierat genom aren och har sannolikt
varit relaterat till graden av medvetenhet bland djurdgare
och veterindrer. En topp i antalet missténkta fall foljde BSE-
krisen, dd medierapporteringen om sjukdomen var hog. Efter
en period med mycket fa misstdnkta kliniska fall har det
aterigen skett en dkning, eftersom betydande anstringningar
har gjorts de senaste &ren for att informera om vikten av att
anmadla och provta djur med kliniska symtom som kan vara
forenliga med BSE till myndigheterna.

Ursprunget till den stora epidemin av klassisk BSE
har aldrig faststéllts men atypiska BSE-fall som hamnat
i foder i form av kott- och benmjol kan inte uteslutas
som killa. Atypiska BSE-fall skulle saledes kunna vara en
potentiell killa till en ny epidemi. I takt med att antalet
fall av klassisk BSE minskar inom EU minskar ocksa
overvakningen. Det har lagts fram forslag om att ater tillata
anvandning av kott- och benmjol och bearbetat animaliskt
protein i foder inom EU. Det ar dock av stor vikt att
ett forbud mot dessa utfodringsmetoder fortsétter samt
att eventuell korskontaminering i foderfabriker forhindras.
Detta for att undvika risken for dtercirkulation av BSE-
prioner om smittimnet dter skulle komma in i fodersystemet.
Provtagningen av foder maste dessutom vara tillrackligt
omfattande for att sdkerstélla att forbuden efterlevs. Det
nuvarande antalet foderprover dr dock 1agt, och mdjligheten
att upptécka en eventuell kontaminering i fodersystemet ar
darfor begransad. De senaste internationella rapporterna om
enstaka fall av klassisk BSE hos unga djur, fodda langt efter
det att det stringa utfodringsférbudet infordes, tyder antingen
pé problem med forbudet, eller sa finns det andra orsaker till
klassisk BSE som vi dnnu inte forstar.

En Oversyn av de nuvarande 6vervakningskraven pa
EU- och WOAH-niva pagéar och dr motiverad eftersom
de forebyggande atgiarder som har vidtagits har lett till en
betydande minskning av antalet fall av klassisk BSE pé
europeisk och global niva. Det har foreslagits att antalet djur
som provtas skall minskas, eftersom storskalig provtagning
inte ar ett effektivt sétt att forhindra en ny BSE-kris. Det
ar dock fortfarande relevant att behélla foderforbud och
foderkontroller for att undvika att prioner atercirkulerar och
orsakar en ny BSE-epidemi.
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Bovin virusdiarré

BAKGRUND

Bovin virusdiarré (BVD) orsakas av ett virus vid namn
bovint virusdiarrévirus (BVDV), ett Pestivirus inom familjen
Flaviviridae. Notkreatur dr den priméra viarden for BVDV,
men de flesta partdiga hovdjur dr sannolikt mottagliga for
infektion. BVDYV kan spridas bade direkt och indirekt mellan
djur. Persistent infekterade ndtkreatur ar virusets viktigaste
reservoar.

Ett frivilligt 6vervaknings- och kontrollprogram med
malet att utrota BVD utan vaccination startades av
Svensk M;jolk ar 1993. Staten och djurdgarna delade pa
kostnaderna for provtagning och testning. I juni 2001
infordes ett obligatoriskt kontrollprogram som innebar att
alla notkreatursbesittningar regelbundet skulle testas for
BVDV. Inga nysmittade besattningar har upptéckts sedan
2011 och det sista viruspositiva djuret foddes i en smittad
mjolkbeséttning ar 2012. Sverige har ansetts fritt frin BVD
sedan 2014 och forklarades officiellt fritt fran sjukdomen
av EU-kommissionen i april 2022. Det obligatoriska
kontrollprogrammet har tagits bort men dvervakningen av
BVDV fortsitter med syfte att visa att Sverige ar fortsatt fritt
fran sjukdomen.

SJUKDOM

Efter en inkubationstid pa 6—12 dagar ger infektion med
BVDV sjukdom av varierande allvarlighetsgrad, varaktighet
och kliniska symptom. Feber, nedsatt allméntillstand,
luftvigssymptom, diarré och reproduktionsstdrningar sé
som tidiga eller sena aborter &r vanliga symptom péa
BVD. Om ett driktigt djur infekteras kan det dven leda
till att en levande men persistent BVDV-infekterad kalv

fods. Persistent infekterade kalvar kan ndr de blir éldre
drabbas av mucosal-disease, ett allvarligt och ofta dodligt
tillstdnd. Infektion med BVDV leder dven till att djuren
blir immunosupprimerade. P4 besittningsnivd visar sig
BVDYV framfor allt som luftvédgssjukdom och gastrointestinal
sjukdom hos kalvar och ungdjur.

LAGSTIFTNING

BVD ir en listad sjukdom (kategori C, D och E) enligt
EU:s djurhilsolag (EU) 2016/429. Sedan 2022 &r Sverige
officiellt fritt fran sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620.
BVD ir anmaélningspliktigt vid klinisk misstanke enligt
SJVFS 2021/10 (K12). D4 Sverige nu ar officiellt friférklarat
frén BVDV ir kontrollprogrammen borttagna och nu sker i
stéllet en arlig sjukdomsdvervakning for att bevisa fortsatt
sjukdomsfrihet i enlighet med (EU) 2020/89 och (SJVFS)
2021:10.

OVERVAKNING
Overvakning av mjolkkobesittningar utfors genom analys
av tankmjolksprover som samlats in for att undersdka
mjolkkvaliteten. Mjolklaboratoriet far en bestédllning av
Vixa (tidigare Svensk Mjolk) om vilka besittningar som
ska provtas. Proverna mérks upp med hjilp av streckkoder.
Overvakningen av besittningar som haller kéttdjur sker
genom blodprovstagning i samband med slakt. Provtagning
kan dven ske i falt om beséttningar som ska testas inte kan
nas via slakteri eller tankmjolksprovtagning.

Sedan 2018 har BVD-6vervakningen en riskbaserad
design dér besittningarna kategoriseras individuellt baserat
pa antalet beséttningar som de har kopt djur fran och salt djur

Figur 12: Att Sverige sedan 2014 &r fritt fran bovin virusdiarré har stor betydelse for nétkreaturens halsa i landet. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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Tabell 7: Kriterier for den riskklassning av mjélkko- och kéttdjursbesattningar som utgér grunden fér den riskbaserade évervakningen av

BVD i Sverige.

Djur som képts fran

Djur som salts till

< 2 beséttningar  2-4 beséattningar > 4 beséttningar

0-4 besattningar
> 4 beséattningar

Lag Medium Hog
Medium Hog Hog

till under den foregdende 12-manadersperioden (tabell 7).
Statusen for varje besattning uppdateras arligen den 1 januari.

Hogriskbesattningar  provats tva  ganger per
ar, medelriskbesidttningar provtas en gang per
ar och provtagningen av lagriskbeséttningar sker
slumpmassigt tills det faststéllda totala antalet prover i
overvakningsprogrammet uppnétts. Provtagning utfors under
forutsattning att beséttningen har skickat djur till slakt och att
det finns mjolk som skickats for mjolkkvalitetskontroll.
Provinsamlingen ska ske kontinuerligt under aret.
Urvalsstorleken berdknas for att kunna pavisa BVDV i
Sverige med 99 % konfidens givet en beséttningsprevalens
pd 0,2 % samt 30 % infekterade djur inom drabbade
besittningar.

Nérmare uppgifter om antalet prover och besédttningar
som testats under 2023 finns i tabellerna 8 och 9.

Om BVD skulle éterintroduceras i Sverige kommer
beséttningar som ar infekterade att screenas och persistent
infekterade individer att identifieras och avlagsnas.

Diagnostiska tester utfors via Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). For screening anvénds en indirekt antikropps
ELISA (SVANOVIR® BVDV-Ab ELISA, Svanova,
Uppsala, Sweden) pa serum-, mjolk- och tankmjélksprover.
For konfirmering anvénds olika kommersiella ELISA-kit
beroende pa provmaterial, for serum anvinds ID Screen BVD
p80 Antibody Competition, Innovative Diagnostics (Grabels,
Frankrike) och for mjolkprover anvinds SVANOVIR®
BVDV-Ab ELISA confirmation format (Svanova, Uppsala,
Sweden). Forekomst av virus analyseras med ett internt
IPX-test (immunoperoxidas) eller PCR-test.

Utover den aktiva overvakningen utreds och provtas
kliniskt missténkta fall for BVD, som en del av den passiva
6vervakningen.

RESULTAT
Resultatet av antikroppstester av tankmjolk, slakt och
faltprover som testades 2023 anges i tabell 8. Som framgar
av tabell 8 var ett blodprov positivt for BVD men kunde
sedan avskrivas d& besittningen redan var utredd och
antikropparna beddmdes komma fran ett djur med redan kand
antikroppsstatus (Lagriskbesittning). Det identifierades inga
nysmittade besittningar och inga viruspositiva djur foddes
under 2023.

Tva kliniska misstankar om BVDYV rapporterades, djuren
var dock negativa vid provtagning.

DISKUSSION

I april 2022 forklarades Sverige fritt fran sjukdomen av EU-
kommissionen. Dérfor kommer det inte ldngre att finnas
nagot obligatoriskt BVDV-program. Fortsatt 6vervakning
for att pavisa sjukdomsfrihet kommer att fortsétta i enlighet
med (EU) 2020/89.
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Tabell 8: 2023 ars resultat fran analyser avseende férekomst av
antikroppar mot bovint virusdiarrévirus i tankmjolk eller
blodprover fran nétkreatur, férdelat per provtyp.

Typ av prov Resultat Antal  Antal djur
beséattningar

Tankmjolk Klass 0-14 1687

Tankmjolk Klass 2-3A 0

Blodprov vid slakt Negativ 2134 3449

Blodprov vid slakt Positiv 1 1*

ARiskklass 0-1 = inga eller mycket l&ga nivaer av antikroppar;
riskklass 2-3 = mattliga eller héga nivaer av antikroppar.
Baserad pa Niskanen (1993).

Tabell 9: 2023 ars resultat fran analyser avseende férekomst av
antikroppar mot bovint virusdiarrévirus i tankmjolk eller
blodprover fran nétkreatur, fordelat per riskkategori pa
besattningsniva.

Typ av produktion

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2023

Risk pa Antal (N) besattningar ~ Mejeri  No6tkott
besattnings-
nivah
N beséttningar 1051 7764
Lag risk N testade besé&ttningarna 1 465
N positive 0 1
N besattningar 1127 1772
Medelhég N testade beséattningar 1096 1045
risk
N positiva 0 0
N besattningar 593 364
H&g risk N testade beséattningarn 587 334
N positiva 0 0
31



Brucellos

Figur 13: Opastoriserade mejeriprodukter fran lander dér brucellos &r endemisk ar den vanligaste smittkallan for brucellos i Sverige.
Foto: Erika Chenais.

BAKGRUND

Brucellos orsakas av gramnegativa bakterier som tillhor
sléktet Brucella, och béde djur och ménniskor kan smittas.
Det finns drygt 10 olika arter av Brucella med olika
varddjur. De flesta fall hos ménniska orsakas av fyra arter,
Brucella melitensis som framst forekommer hos far och
getter, Brucella abortus som forekommer hos ndtkreatur,
Brucella suis som hittas hos gris och vildsvin, samt Brucella
canis som forekommer hos hund. Brucella ovis, som
framfor allt infekterar och orsakar reproduktionsproblem
hos fir, bedoms inte smitta méanniskor. Smitta mellan
djur sker framfor allt vid parning och annan néra kontakt
men kan ocksa ske via kontakt med aborterade foster,
moderkaka eller reproduktionsviétskor sd som vaginalt sekret
och sperma fran infekterade djur. Smitta kan dven ske
via till exempel mjolk och urin, och foster kan smittas
under dréktigheten. Ménniskor smittas vanligtvis genom
kontakt med smittade djur eller genom kontaminerade
livsmedel sa som opastoriserad mjolk eller ost. Brucellos hos
livsmedelsproducerande djur utrotades i Sverige under forra
seklet och det sista svenska notkreatursfallet konstaterades

1957. Sverige ar officiellt fritt fran bade B. abortus och
B. melitensis, och B. suis har heller inte rapporterats i
landet sedan 1957. Brucellos hos ménniska har varit en
anmaélningspliktig sjukdom i Sverige sedan 2004. Mellan
4 och 19 fall hos ménniskor har rapporterats arligen och
majoriteten av dessa ar relaterade till utlandsresa och/eller
konsumtion av livsmedelsprodukter fran lander dér brucellos
forekommer endemiskt. Sedan 2010 rapporteras ungefér
ett inhemskt fall arligen och dessa fall har huvudsakligen
konsumerat, eller misstiankts ha konsumerat opastoriserade
mjolkprodukter som importerats fran endemiska lander.

SJUKDOM

Djur

Hos djur orsakar brucellos framst reproduktionsstérningar
sa som abort eller testikel- och bitestikelinflammation.
Inflammation i leder eller i ryggradens diskar kan ocksa ses.
Systemisk sjukdom eller dodsfall dr ovanligt, utom hos foster
eller nyfodda djur. Perioden mellan att djuret infekteras och
att kliniska sjukdomstecken uppstar varierar, men kan vara
flera manader eller ar. Infekterade asymtomatiska djur kan
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utsondra bakterien i mjolk, vaginala sekret, urin och sperma
och kan saledes smitta andra djur eller ménniskor.

Manniskor

Flera av Brucella-arterna dr zoonotiska och hos
minniskor anses B. melitensis vara den allvarligaste
sjukdomsframkallande arten. Brucellos hos ménniskor
kannetecknas vanligen av undulerande feber, huvudvirk,
sjukdomskaénsla och trétthet. Obehandlad brucellos kan pégé
i manader och kan utvecklas till hjarnhinneinflammation,
hjartinfektioner, ben- och ledinfektioner. Om infektionen
lamnas obehandlad &r dodligheten cirka 2 %.

LAGSTIFTNING

Djur

Brucellos orsakad av infektion med B. abortus, B. melitensis
eller B. suis dr en fortecknad sjukdom (kategori B, D och
E hos noétkreatur, far och getter samt D och E hos gris
och andra klovbarande dédggdjur) i EU:s djurhélsolag (EU)
2016/429. Sverige &r officiellt fritt fran infektion med B.
abortus, B. melitensis och B. suis hos nétkreatur, far och
get 1 enlighet med (EU) 2021/620, och &vervakning for
att pavisa frihet genomfors i enlighet med (EU) 2020/689.
Brucellos (hir definierad som infektion med B. abortus, B.
melitensis, B. suis eller B. ovis) hos livsmedelsproducerande
djur omfattas av epizootilagen (SFS 1999:657 med dndringar)
och dr anmélningspliktig vid klinisk misstanke enligt STVFS
2021/10 (K12). Brucellos (inklusive infektion med B. canis)
hos icke livsmedelsproducerande djur dr anmélningspliktig,
vid diagnos (pavisande av bakterie eller positiv serologisk
analys) men ingér inte i epizootilagen.

Ménniskor

Brucellos dr sedan 2004 en anmélningspliktig sjukdom
enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med 4ndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Syftet med Overvakningen &r att dokumentera frihet fran
brucellos (infektion med B. abortus och B. melitensis)
hos notkreatur, far och get i Sverige i enlighet med EU-
lagstiftningen, samt att dokumentera frihet fran sjukdomen
(infektion med B. suis) i den svenska grispopulationen.
Jordbruksverket finansierar 6vervakningen, som planeras
och genomférs av Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). Sedan overvakningen inleddes har inga prover
bekriftats positiva. Alla diagnostiska analyser utfors pa SVA.
Serumprover fran ndtkreatur testas med en indirekt ELISA
(IDEXX Brucellosis Serum Antibody Test Kit, IDEXX
Laboratories, Westbrook, Maine, USA). Mjolkprover fran
notkreatur testas med en indirekt ELISA (IDEXX Brucellosis
Milk Antibody Test Kit, IDEXX Laboratories, Westbrook,
Maine, USA). Gris-, far- och getprover (serum) analyseras
med Rose Bengal Test (RBT) (IDvet Rose Bengal Test (RSA-
RB), Innovative Diagnostics, Grabels, France). Vid positiva
reaktioner i ELISA eller RBT bekréftas serumproverna
med ett komplementbindningstest (CFT). For positiva

mjolkprover fran ndtkreatur analyseras nya serumprover med
ELISA.

Det finns ingen aktiv 6vervakning av Brucella hos hund
eller av B. ovis hos far.

Djur med kliniska symtom som tyder pa brucellos,
eller djur som ska exporteras/importeras testas ofta
med samma diagnostiska metoder som anvinds i
overvakningsprogrammet. Prover frdn foster som ingar
i den fOrstirkta passiva Overvakningen av aborterade
foster (se kapitlet “Undersokningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pa sidan 149) undersoks
ocksa for Brucella spp. genom bakteriologisk odling.

Passiv 6vervakning

Djur

Misstankar  baserade pa kliniska symtom hos
livsmedelsproducerande  djur ska  anmaélas  till
Jordbruksverket och kommer dérefter att utredas.

Dessutom ingar odling av Brucella spp. i den forstérkta
passiva Overvakningen av aborterade foster av idisslare
och gris, se kapitlet ”Undersékningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” (sidan 149).

Brucellos hos hund ingér inte i epizootilagen och den
zoonotiska potentialen hos B. canis anses vara betydligt lagre
jamfort med B. abortus, B. melitensis och B. suis. Saval
bakteriologiskt som serologiskt positiva fall hos hund é&r
anmaélningspliktiga till Jordbruksverket. Det finns inga krav
pa provtagning eller sérskild hantering av missténkta eller
bekriftade fall av B. canis hos hund och provtagning sker
dérfor enbart om det 6nskas av djurdgaren.

Ménniskor

Det &r obligatoriskt att anméla fall hos ménniskor och
Overvakningen bygger pad att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande lékare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och ldmpliga interventionsatgarder.

Aktiv 6vervakning

Djur

Overvakning av B. abortus har genomforts regelbundet i
Sverige sedan 1988, B. melitensis sedan 1995 och B. suis
sedan 1996.

Serologisk provtagning av mottagliga livsmedels-
producerande djur fére export och av tjurar och galtar vid
seminstationer bidrar till den aktiva sjukdomsdvervakningen
av Brucella spp.

Overvakning av brucellos hos nétkreatur

Mellan aren 1997 och 2010 genomférdes provtagningen
arligen och fran 2010 &ndrades det till var tredje
ar. Den senaste provtagningen utfordes 2022. Fran
1997 och framét har provtagningen omfattat drygt 6000
prover bestaende av tankmjolk och/eller serumprover for
analys av antikroppar mot B. abortus. Proverna viljs ut
genom systematisk stickprovstagning av vartannat serum
och vartannat mjolkprov som samlas in inom ramen
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for 6vervakningsprogrammen foér bovin virusdiarré och
enzootisk bovin leukos.

Urvalsstorleken berdknas pé arsbasis for att uppnéd en
sannolikhet for frihet pd 99 % i slutet av aret for mjolkkor
och kéttdjurspopulationer separat. For att na detta mal kravs
1000 tankmjolksprover fran mjdlkkobesdttningar och 2700
serumprover fran kottdjursbeséttningar.

Overvakning av brucellos hos far och getter
Serumproverna fran far samlas in inom ramen for
overvakningsprogrammet for Maedi/Visna och fran get fran
kaprin artrit/encefalit (CAE)-programmet och analyseras
for antikroppar mot B. melitensis. Proverna viljs ut genom
systematiskt slumpmaéssigt urval genom att de forsta 5
proverna fran varje beséttning i dessa 6vervakningsprogram
samlas in.

Overvakningen av brucellos hos fir och get 2023
utformades med en prevalens mellan beséttningar pa 0,2
%, en prevalens inom besittningen pd 40 % och en risk
for introduktion pa 1 pa 25 ar. Urvalsstorleken beriknas
pé érsbasis for att na en sannolikhet for frihet pa 95 % i slutet
av aret. For att nd detta mal krdvs 2000 prover (fem prover
per beséttning fran 400 besittningar per ar).

Overvakning av brucellos hos gris

Fran 1996 till 2008 analyserades cirka 3000 serumprover
fran grisar for antikroppar mot B. suis varje ar. Fran och med
2009 analyseras serumprover vartannat ar och provtagning
genomfordes séledes 2023. Serumprover samlas in vid
slakt inom ramen for dvervakningsprogrammen for porcint
reproduktivt och respiratoriskt syndrom och Aujeszkys
sjukdom. Proverna viljs ut genom systematiskt slumpmaéssigt
urval dér det forsta provet fran varje besittning i detta
overvakningsprogram samlas in. Urvalsstorleken beriknas
pa érsbasis for att nd en sannolikhet for frihet pad 99 % i
slutet av aret. For att né detta mal kravs 750 prover fran 750
beséttningar.

RESULTAT
Passiv 6vervakning
Djur
Under 2023 rapporterades 5 kliniska misstankar om brucellos
hos livsmedelsproducerande djur (4 far, 1 notkreatur). Alla
prover var negativa.

Inom ramen for Gvervakningen av aborterade foster
undersoktes 36 notkreatur, 23 far, 3 getter och 22 grisar
avseende Brucella spp. Alla prover var negativa.

Ménniskor

Under 2023 rapporterades 10 fall av brucellos hos méanniskor,
vilket dr jimforbart med foregdende tiodrsperiod. Alders-
och konsfordelningen (medianalder 59 éar, spridning 23—74
ar, jamn konsfordelning) var ocksa likartad jamfort med
tidigare &r. Samtliga fall angavs ha smittats utomlands.
Det vanligaste smittlandet var Irak (n=3). For totalt 6 fall
angavs opastoriserade mejeriprodukter som trolig smittkélla,
vilket har varit den vanligaste smittkéllan for brucellos
under de senaste aren. Liksom tidigare ar identifierades
Brucella melitensis 1 samtliga fall. Alla isolat var kinsliga
for de antibiotika som dr forstahandsval vid behandling av
brucellos.

Aktiv 6vervakning
Djur
Under 2023 genomfordes ingen aktiv 6vervakning avseende
B. abortus. Analysen for B. melitensis utfordes pa
serumprover fran 2075 far och getter fran 464 enskilda
anldggningar. Alla prover var negativa, vilket sékerstillde
fortsatt frihet fran B. melitensis i far- och getpopulationen.
Analysen for B. suis utfordes pa serumprover fran 821 grisar
varav 317 kom fran galtstationer och resterande prov togs
vid slakteri. Alla var negativa. Alla prover fran serologiska
undersokningar fore export, och fran tjurar vid seminstationer
var ocksa negativa.

Under 2023 var 20 hundar positiva for antikroppar mot
B. canis. En hund bekriéftades infekterad med PCR-analys.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis pavisades inte Brucella-infektion hos
ndtkreatur, far, get eller gris under 2023. De ldngvariga och
omfattande serologiska undersdkningar som genomforts utan
att pavisa nigon infektion, tillsammans med den ytterligare
forstirkta passiva Gvervakningen av aborterade foster fran
livsmedelsproducerande djur, bekréftar att Brucella spp.
inte forekommer hos svenska livsmedelsproducerande djur.
Detta forstdrks ytterligare av det mycket ldga antalet fall
hos ménniska med endast enstaka fall som forvérvats inom
landet.

Ett okdnt antal hundar fran linder dir B. canis
forekommer endemiskt fors in i Sverige varje ar. Det &r
viktigt att vara medveten om den risk som denna grupp av
hundar utgér, for Brucella-infektion savil som for andra
sjukdomar. Brucella canis rapporteras vara 6kande i flera
europeiska lander dér infektionen tidigare har varit ovanlig,
och ofta kopplas fallen till import av hundar fran risklander.
Inférsel av gatuhundar eller hundar som parats utomlands
ses som riskfaktorer for introduktion av B. canis dven till
Sverige.
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Campylobacterinfektion

BAKGRUND

Termofila campylobacterarter &r de vanligaste orsakerna till
bakteriell gastroenterit hos ménniskor i ménga lédnder. De
flesta infektioner orsakas av Campylobacter jejuni, foljt av
C. coli och ett fatal av andra campylobacterarter.

Féglar anses vara den viktigaste reservoaren for termofila
campylobacter &ven om tarmkanalen hos ménga andra djur
kan koloniseras av dessa bakterier. Bakterien utsondras
med avforingen hos ménniskor och djur. Campylobacter
ar kansliga organismer men kan dverleva i s6tvatten under
langre perioder. Infektionsdosen for ménniska &r 1ag. De
flesta europeiska ldnder har en sdsongsmaéssig variation
av forekomst av campylobacter med hogst incidens under
sommarmanaderna, bade hos slaktkyckling och ménniskor.
Riskfaktorer for infektion inkluderar ohygienisk hantering av
fjaderfakott, konsumtion av otillrackligt tillagat fjaderfakott,
opastoriserad mjolk eller fororenat dricksvatten, resor
utomlands samt kontakt med fjaderfa.

Under perioden 1997-2019 varierade incidensen av
human campylobacterinfektion i Sverige mellan 65 och 110
fall per 100000 invanare och ér (figur 14). Storsta delen
av fallen smittades utomlands, men under aren 20142018
okade andelen inhemskt smittade pd grund av flera stora
utbrott orsakade av inhemskt producerat kycklingkott. Covid-
19-pandemin ledde till bade en rekordlag forekomst av
campylobacterinfektion 2020-2021 och en rekordhdg andel
inhemska infektioner i forhallande till infektioner till f61jd
av resa utomlands under samma &r.

SJUKDOM

Djur

Det ér vanligt att djur, inklusive fjdderfa, notkreatur, grisar,
far och hundar, bér pa termofila campylobacter utan att visa
nagra symptom. Prevalensen dr hogre hos yngre djur.

Manniskor

Campylobacterinfektion dr en akut tarmsjukdom som oftast
gar over inom en vecka, men symtomen kan vara langre
hos vissa individer. Symtomen é&r lindriga till svéra: diarré,
feber, buksmérta, och illamaende. Sjukdomen &r vanligtvis
sjdlvldkande men infektionen kan kompliceras av reaktiv
artrit, irritabel tarm samt den neurologiska sjukdomen
Guillain-Barrés syndrom.

LAGSTIFTNING

Djur

Fynd av termofil Campylobacter spp. hos kottproducerande
fjaderfd &r anmdilningspliktiga i Sverige, enligt SJVFS
2021:10. Dessutom dr Campylobacter fetus subsp. venerealis,
som orsakar genital campylobacterios hos notkreatur,
anmaélningspliktig.

Livsmedel

Pévisande av campylobacter i livsmedel &r inte
anmilningspliktigt. Fran och med 2018 é&r livsmedels-
foretagare vid slakterier skyldiga att ta prov p& nackskinn fran
slaktkycklingar for kvantitativa analyser av campylobacter
enligt forordning (EG) 2073/2005 om mikrobiologiska
kriterier for livsmedel. Som ett minimum kriver
Livsmedelsverket att de sju storsta slakterierna tar prover
veckovis fran juni till och med september.

Manniskor

Campylobacterinfektion &dr anmailningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217). Ett laboratoriebekréftat fall kan ocksd omfatta
fall med prover som endast &r positiva med PCR, det vill
séga dér inget isolat har erhéllits.

OVERVAKNING

Djur

Branschorganisationen Svensk Fagel har sedan 1991 bedrivit
ett frivilligt kontrollprogram for slaktkyckling i enlighet
med Jordbruksverkets foreskrifter om frivillig organiserad
hilsokontroll av husdjur (SJVFS 2015:17). Malet &r att den
totala arliga forekomsten av campylobacter inte ska dverstiga
10 % i slaktgrupper av slaktkyckling.

Programmet omfattar mer &n 99 % av de slaktkycklingar
som slaktas i Sverige. Sedan 2006 sker provtagningen genom
att blindtarmar samlas in fran 10 faglar per slaktgrupp
pa de storre slakterierna. Under 2023 levererade atta
slakterier prover. Nér delar av en flock slaktades vid olika
tidpunkter och tidsintervallet mellan slaktgrupperna var
langre dn en dag togs prover fran bada slaktgrupperna, annars
endast fran en av slaktgrupperna. Blindtarmar poolas i ett
samlingsprov per provtagningstillfille och analyseras for
pavisande av Campylobacter spp. enligt EN ISO 10272-
1. Under 2023 analyserades en koloni fran varje prov
med misstdnkt campylobacter. Under 2023 genomgick ett
urval av isolat fran kontrollprogrammet pa slaktkyckling
helgenomsekvensering (WGS) och core-genom Multi Locus
Sequence Typing (cgMLST) for att jamfora isolaten med
varandra och identifiera kluster. Isolaten valdes ut for analys
i samrdd med Svensk Fagel for att undersdka om det
forekommit smittspridning av campylobacter mellan eller
inom anldggningar.
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Livsmedel

Det finns inget officiellt &vervakningsprogram for
campylobacter i livsmedel. Kontrollmyndigheter kan ta
prover som en del av utdkad offentlig kontroll eller riktade
projekt.

Slakterier dr skyldiga att ta prover av nackskinn fran
slaktkroppar av slaktkyckling for analys av campylobacter.
Vid varje provtagningstillfalle ska prover tas fran antingen
15 eller 20 slaktkroppar, som i bada fallen poolas till
fem prover fore analys. Proverna ska analyseras med en
odlingsbaserad metod (ISO 10272-2 eller alternativa metoder
som validerats mot standardmetoden). Gransvirdet dr 1000
cfu/g. Om mer 4n 15 av de senaste 50 poolade proven
overskrider gransvérdet ska resultatet enligt forordning (EG)
nr 2073/2005 bedémas som otillfredsstillande.

Manniskor
Overvakningen av campylobacter hos minniskor bygger pa
identifiering av sjukdomen med hjélp av lédkare och/eller

genom laboratoriediagnos (det vill sédga passiv 6vervakning).

Lékare och laboratorier dr skyldiga att rapportera till regional
och nationell niva for att mgjliggora ytterligare analyser och
adekvata interventionsatgérder.

Under 2017-2021 begérde Folkhdlsomyndigheten in
isolat fran inhemska fall som rapporterats under utvalda
veckor (i mars och i augusti) for WGS-analys som en del
av det mikrobiologiska dvervakningsprogrammet. Syftet
med typningen &dr att bedoma maéngfalden av inhemska
stammar och identifiera kluster. Det langsiktiga malet ar
att anvénda data for att utvdrdera insatser for att minska
den inhemska forekomsten av campylobacterinfektion som
tillskrivs livsmedelsburna killor. Under 2022 inleddes
en utvirdering av det mikrobiologiska programmet for
2017-2021. Inga humanprover samlades in under 2023.

RESULTAT

Djur

Ar 2023 uppticktes termofila Campylobacter spp. i 239
(5,2 %) av de 4615 slaktkycklinggrupper som provtogs vid
slakt (figur 15), vilket 4r p4 samma niva som de senaste
fyra dren. Den méanatliga prevalensen av campylobacter i
slaktgrupper varierade mellan 0,3 % (april) och 14,8 %
med den hogsta prevalensen i september. Prevalensen av
campylobacter i inkommande slaktgrupper varierade mellan
slakterierna. P& de fyra storsta slakterierna, som ticker 97,5
% av de slaktade kycklingarna, upptéicktes campylobacter
hos 4,7 % pa arsbasis med en arsprevalens som varierade

fran 2,6 % till 13,8 % mellan de fyra slakterierna. Under
2023 sekvenserades 139 isolat med WGS. Av de 139
isolaten var 133 C. jejuni och 6 C. coli. Totalt 41 olika
sekvenstyper pavisades for C. jejuni, varav 6 var nya
och saknade sekvenstypsnummer. Sex isolat kunde inte
definieras. Klusteranalysen som anvénds for att analysera
slaktskap visade totalt 23 kluster med 14 olika definierbara
sekvenstyper for C. jejuni. Tretton kluster bestod av fler &n 2
isolat. For C. coli pavisades 4 olika sekvenstyper, varav en var
ny. Tva isolat kunde inte definieras. Inga kluster pavisades
for C. coli isolaten.

Livsmedel

Under 2023 tog kontrollmyndigheter 43 prover fran olika
typer av livsmedel. De flesta proverna togs i samband med
utbrottsutredningar, men campylobacter hittades inte i nagot
av dessa prover.

Livsmedelsforetagare vid sju slakterier samlade in 1018
poolade nackskinnsprover i enlighet med forordning (EG)
nr 2073/2005. Provresultaten vid samtliga slakterier var
tillfredsstédllande enligt lagstiftningen, och endast 18 (2 %)
av de 1018 proverna dverskred gransvardet pa 1000 CFU/g.

Manniskor

Ar 2023 rapporterades totalt 5676 fall av campylobacter-
infektion. Av de rapporterade fallen var 53 % (3022 fall)
inhemska. Incidensen av inhemska fall var 28,6 fall per
100 000 invénare och pa samma niva som 2022 (incidens
28). Incidensen av reserelaterade fall kade med 18 %
jamfort med 2022, (figur 14). De rapporterade inhemska
fallen foljde det typiska &rliga monstret med fler fall under
sommarmanaderna, med en topp i juli-september da 51 %
(n=1552) av alla inhemska fall rapporterades.

For de inhemska fallen 2023 var mediandldern 50 ar
med ett spann pa 0-99 ar och for samtliga fall (n=5676) var
medianéldern 47 ar. Incidensen var hogst i aldersgrupperna
50-69 ér (74 fall per 100 000 invénare). Fler méan (55 %) dn
kvinnor rapporterades ha campylobacterios och skillnaden
mellan konen var storst bland fall fran 50 &r och dldre da
57 % var mén.

Fall av campylobacterinfektion hos manniska
jamfért med positiva slaktgrupper av slaktkyckling
Under 2023 jamfordes antalet fall hos ménniska och
antalet djur fran slaktgrupper av campylobacter positiva
slaktkycklingar. Jamforelsen visar en tydlig samvariation
over aret med de hogsta siffrorna pa sommaren och hdsten
och de ldagsta pa vintern och véren (figur 16).
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Antal fall per 100 000 invanare

Figur 14:
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Incidens (per 100 000 invénare) av anmélda fall av campylobacterinfektion hos ménniska i Sverige, 1997-2023. Fall smittade
utomlands ar sddana dér patienten har rapporterat resor till ett annat land under inkubationstiden fére symtomdebut. Inhemska
fall &r patienter som inte nyligen har rest utanfér Sverige.
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slaktkycklinggrupper, uppdelat per manad under 2023.
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DISKUSSION

De flesta inhemskt smittade humanfall av campylobacter-
infektion ansags tidigare vara sporadiska men klusteranalys
av isolat fran ménniska som typats mellan aren 2017-2021
med WGS indikerar att flera fall har varit en del av utbrott.
Under samma period har isolat fran kyckling sekvenserats
och méanga av dessa utbrott hos ménniskor verkar vara
genetiskt kopplade till isolat frén fjaderfakatt.

Ar 2023 var den &rliga prevalensen av campylobacter
i slaktgrupper av slaktkyckling pad samma niva som 2022
men ldgre dn &ren fore 2019 (figur 15). Korrelationen
mellan fall av campylobacterinfektion hos ménniska och
campylobacterpositiva slaktkycklinggrupper understryker
behovet av fortsatta forebyggande atgérder. WGS typningen
visade pa flera samband mellan stammar frén olika uppfodare,
bade tillhérande samma och olika slakterier, vilket tyder
pa att smittspridning kan ha férekommit mellan olika
anlidggningar. Vissa gardar hade under é&ret flera olika
sekvenstyper och olika campylobacterarter, vilket indikerar
att de har varit mer utsatta for smitta. I nuldget saknas
forklaringar till en stor del av den smittspridning som
typningen tyder pa forekom under 2023, férutom den som
mojligen kan forklaras av delad slakt och att anldggningar
ligger néra varandra geografiskt.

Provtagning av nackskinn for analys av campylobacter
enligt férordning (EG) nr 2073/2005 fungerar vél i de berdrda
slakterierna. Resultaten visar att inget slakteri i Sverige
haft ndgra svarigheter att uppfylla processhygienkriteriet i
forordningen, som &r satt pd en niva som speglar den betydligt
hogre forekomsten av campylobacter hos slaktkycklingar i
manga andra EU-lander. En minskning av férekomsten av
campylobacter hos slaktkyckling pa anldggningssniva samt
atgirder for att slakta sd hygieniskt som mojligt minskar
risken for infektion hos ménniskor. Det dr dndé fortsatt
viktigt att konsumenter har god kokshygien for att undvika
korskontaminering mellan rétt kott och &tfardig mat, samt att
fjaderfakott tillagas ordentligt.
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Echinokockos

BAKGRUND

Echinokockos dr ett samlingsnamn for olika sjukdomar
hos ménniskor som orsakas av bandmaskar som tillhor
slaktet Echinococcus. Sliktet innehéaller flera arter, varav
rdvens dvargbandmask, E. multilocularis, orsakar alveolér
echinokockos, medan cystisk echinokockos (hydatidsjuka)
orsakas av hundens dvirgbandmask, det vill sdga olika arter
inom E. granulosus sensu lato-komplexet (s.1.), framst E.
granulosus sensu stricto (s.s.), men dven andra arter som E.
canadensis och E. ortleppi.

Livscyklerna for dessa parasiter ar likartade med
kottaitande huvudvdrdar och véxtétare/alldtare som
mellanvardar, men vilka djurarter som &r de viktigaste
varddjuren skiljer sig mellan de olika Echinococcus-arterna.
Maénniskor kan smittas genom oavsiktligt intag av parasitigg
som utsondrats i avforingen fran hund, rév eller nigon annan
huvudvird.

ALVEOLAR ECHINOKOCKOS

Bakgrund

Révens dvérgbandmask, Echinococcus multilocularis, &r
endemisk i méinga omrdden pad det norra halvklotet,
inklusive flera europeiska ldnder. Sjukdomen alveoldr
echinokockos dr sdllsynt men pa grund av hog dodlighet,
om den inte diagnosticeras och behandlas i tid, samt
hoga behandlingskostnader betraktas den som viktig ur
folkhélsosynpunkt. Parasitens viktigaste huvudvird ar rodrév,
men mardhund, hund, prérievarg och varg ar ocksa mojliga
huvudvérdar. Dessa smittas genom att dta infekterade
gnagare, frimst sorkar, som alltsd spelar rollen som
mellanvérd i parasitens livscykel.

Fore 2010 hade E. multilocularis inte pévisats hos
nagon huvudvird, och inget fall av alveolér echinokockos
hade rapporterats, i Sverige. Men som en foljd av att E.
multilocularis pavisats hos rdv i Danmark ar 2000, startade
ett aktivt dvervakningsprogram for rodrav (Vulpes vulpes) i
Sverige. Mellan 2000 och 2010 undersdktes cirka 300 rédvar
per ar, alla med negativt resultat, tills parasiten pavisades hos
en rav skjuten i Véstra Gotaland 1 december 2010.

Under aren 2011 — 2014 genomférdes en nationell
screening dar 2985 jaktfillda rdvar och 2779
ravspillningsprover analyserades varav sex (0,1 %) var
positiva. Dessutom har det utforts riktade studier i nagra av
de infekterade omradena som visar att prevalensen i dessa var
avsevért hogre. Under denna tidsperiod pavisades parasiten
i fyra lén; Dalarna, Kronoberg, S6dermanland och Véstra
Gotaland.

Potentiella mellanviardar har ocksd undersokts och
parasiten patraffades forsta gdngen hos sorkar fangade i
Sodermanlands 1an 2013. Hos en av 187 akersorkar (Microtus
agrestis) och étta av 439 vattensorkar (Arvicola amphibius)
pavisades skador av parasitens larvstadier som bekréftades
med PCR och sekvensering. Inga siddana fordndringar
hittades hos skogssorkar (Myodes glareolus; n=655) eller
mass (Apodemus spp.; n=285).

De forsta fallen av alveoldr echinokockos hos ménniska i
Sverige diagnostiserades 2012 hos tvé personer med kliniska
symtom. Bada anségs ha smittats utomlands. Dérefter har
det rapporterats noll till fyra fall per ar.

Sjukdom

Djur

Hos huvudvérden ar infektionen asymtomatisk. De viktigaste
mellanvirdarna, gnagare, dor vanligtvis av infektionen om
de inte fangas av ett rovdjur.

Ménniskor

Hos ménniskor kan alveoldr echinokockos utvecklas till en
allvarlig, potentiellt dodlig sjukdom som ké&nnetecknas av
infiltrativa tumorliknande lesioner i det drabbade organet.
Inkubationstiden for att utveckla alveoldr echinokockos hos
miénniska antas vara mellan 5 och 15 ar. Pa grund av den
langa inkubationstiden ses sjukdomen oftast hos vuxna.
Den vanligaste lokalisationen for parasiten &r levern, men
dven andra organ kan paverkas. Symtomen beror pa vilka
organ/vavnader som infekterats och storleken pé lesionen.

Lagstiftning

Djur

Pévisande av parasiten dr anmilningspliktigt enligt svensk
lagstiftning (SJVFS 2021:10).

Ménniskor

Infektion med Echinococcus spp. & anmilningspliktig sedan
2004 enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med dndringar
i SFS 2022:217).

Overvakning

Djur

Eftersom E. multilocularis inte orsakar kliniska symtom
hos huvudvirden méste dvervakningen antingen vara aktiv
eller forstarkt passiv, till exempel genom insamling av
material frdn djur som ldmnats in av andra skil. Sedan
2012 har alla frilevande vargar som obducerats vid
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) testats med
PCR, utan négra positiva fynd. Under 2021 inleddes en
andra nationell screening finansierad av Jordbruksverket.
Under detta tredriga projekt kommer upp till 3000 prover
(avforingsprover fran doda rdvar och révspillning) att
samlas in och analyseras med MC-PCR. Samarbete
med faltpersonal fran Svenska Jagareforbundet och
uppmaningar till allménheten att bidra med prover i detta
medborgarforskningsprojekt anvands for att fa in prover fran
hela landet.

Ménniskor

Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande ldkare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddsldkaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggdra
ytterligare analyser och ldmpliga interventionsatgarder.
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Resultat
Djur
Inom den pagéende nationella screeningen som startade 2021
hade totalt 1724 réavspillnings- eller avforingsprover fran
rodrav samlats in i slutet av 2023. Ett av de 178 proverna
fran 2021 testades positivt med PCR. Darmed identifierades
ett nytt smittat omrade i Kungsbacka i Halland i sydvastra
Sverige. Bland de 899 prover som samlats in 2022 var tva
positiva. Bada var fran Dalarna, ett frdn Borlange och ett
fran Avesta (ca 60 km fran varandra). Virt att notera &r att
parasiten 2011 pétriffades hos en rdv fran Borlidnge, och
trots att ett 30-tal rdvar fran ndromradet testades under de
foljande aren har den inte pétraffats dar igen forrdn 2022.
Dessutom var 6 av 23 prover fran omradet kring Gnesta,
Sédermanland, dér parasiten har pavisats upprepade génger
sedan 2011, positiva. I april 2024 hade 386 av de 635 prov
som samlats under 2023 analyserats och aterigen var tre prov
frén Gnesta positiva.

Under 2023 testades daven 83 vargar (Canis lupus lupus)
och en hund med MC-PCR och alla var negativa.

Ménniskor

Ar 2023 bekriftades ett fall med infektion av arten E.
multilocularis (rdvens dvirgbandmask) med molekyldra
metoder. Fallet hade troligen smittats i Centraleuropa.

Diskussion

E. multilocularis forekommer sporadiskt hos djur i Sverige.
Det dr inte kant hur och nér parasiten kom in i landet. Den
nationella screeningen som slutfordes 2014 kan anvéndas
som en baslinjeuppskattning av den nationella prevalensen,
mot vilken framtida trender kan bedomas. Det &r vl kant
frén andra ldnder att forekomsten av denna parasit varierar
geografiskt. I Sverige har regionala screeningar tidigare visat
en prevalens pa mer dn 1 % i en del av S6dermanlands lén,
och inom ett forskningsprojekt visade sig 18 av 80 (22 %)
ravspillningar vara positiva i ett av fyra undersokta sma
omraden (Miller et al., 2016). Den verkliga geografiska
fordelningen dr dock okénd men hittills har inga positiva
fall hittats norr om Dalarna. Fram till 2020 hade smittan
upptéckts 1 fem olika omraden. De upprepade fynden av
positiva ravspillningar i tvd av dessa omraden visar att
parasiten fortfarande finns kvar pa dessa platser (atminstone
fram till 2021 respektive 2023).

E. multilocularis har ocksa pavisats hos mellanvérdar,
for forsta gdngen 2013. Detta fynd okar var kunskap
om 1 vilka biotoper parasitens livscykel kan fullbordas.
Det har foreslagits att franvaron av filtsork (Microtus
arvalis) 1 Sverige kan vara en bidragande orsak till den
laga forekomsten av parasiten. I vissa sma omraden har
dock prevalensen rapporterats vara hogre och mer forskning
behovs for att klargora vilken/vilka mellanvardar som ar
viktigast i Sverige.

Baserat pa den kunskap som vi har idag finns det risk
for enstaka fall av alveolédr echinokockos som forvirvats i
Sverige, men infektionen kommer med storsta sannolikhet
att fortsétta att vara mycket séllsynt hos ménniskor.

CYSTISK ECHINOKOCKOS

Bakgrund

Cystisk echinokockos orsakas av Echinococcus granulosus
s.l. som har en livscykel med framfor allt hund och varg
som huvudvérd, och manga olika mellanvédrdar sasom
far, gris, notkreatur, hist och vilda idisslare. De vuxna
maskarna i huvudvirdens tarm producerar 4gg som utsondras
med avforingen och kontaminerar miljon. Hos en smittad
mellanvird utvecklas dggen till larvstadiet (hydatidcysta)
framst i levern men dven i andra organ. Huvudvérdar smittas
genom att dta organ som innehéller hydatidcystor.

Cystisk echinokockos var ganska vanligt hos renar i de
norra delarna av Skandinavien under forsta halvan av 1900-
talet. Pa 1990-talet uppticktes enstaka fall av E. granulosus
s.l. hos dlg och ren i Sverige. Sedan dess har parasiten inte
pavisats hos ndgon mellanvird, forutom sporadiska fall hos
histar som importerats fran Storbritannien eller Irland dar
de med storsta sannolikhet fatt infektionen. I en retrospektiv
studie av biobanksmaterial fran 116 vargar som ldmnats in
till SVA under 2012-2020 visade sig dock avforingsprover
fran tva vargar som avlivats 2012 vara positiva med en PCR-
metod som detekterar E. canadensis genotyp 8/10 samt E.
ortleppi.

Sjukdom
Djur
Hos djur &r infektionen vanligtvis asymtomatisk.

Ménniskor

Hos ménniskor dr levern den huvudsakliga platsen for cystisk
echinokockos. Men hydatidcystor kan ocksa utvecklas i
lungorna, hjdrnan eller andra vavnader. Infekterade patienter
kan forbli symtomfria i flera &r eller permanent. Kliniska
tecken pé sjukdomen beror pé antalet cystor, deras storlek,
lokalisering och tryck pa omgivande organ eller vivnader.
Inkubationstiden for att utveckla cystisk echinokockos
varierar fran ett till flera ar.

Lagstiftning

Djur

Pavisande av parasiten dr anmélningspliktigt hos alla djur
enligt (SJVES 2021:10).

Ménniskor

Infektion med Echinococcus spp. d&r anmélningspliktig enligt
smittskyddslagen sedan 2004 (SFS 2004:168 med éndringar
i SFS 2022:217).
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Overvakning
Djur
Vid slakt inspekteras alla djur for cystor vid den rutinméssiga
kéttbesiktningen. Renar besiktigas vid slakt, men frigdende
hjortdjur som fillts under jakt besiktigas inte alltid. Om
misstdnkta hydatidcystor hittas ska de skickas till SVA for
diagnos.

Sedan 2012 har alla frilevande vargar som obducerats
vid SVA testats med PCR, utan nagra positiva fynd.

Ménniskor
Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras

av behandlande lékare eller genom laboratoriediagnostik.

Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten f6r att mojliggora
ytterligare analyser och ldmpliga interventionsétgérder.

Resultat

Djur

Utover den rutinméssiga besiktningen vid slakt analyserades
trackprov fran 83 vargar med en PCR-metod som detekterar
E. canadensis genotyp G8 och G10 samt E. ortleppi, och alla
prov var negativa.

Ménniskor

Under 2023 rapporterades 19 fall hos ménniska av
infektion med Echinococcus spp., troligen infekterade
med E. granulosus s.l. (cystisk echinokockos), baserat pa
epidemiologiska data och den geografiska utbredningen
av de olika Echinococcus-arterna. For atta fall bekréftades
infektion med E. granulosus. Mediandldern var 43 ar
(intervall 3—83 &r) och konsfordelningen var jamn. Samtliga
fall bedomdes ha smittats utomlands. Majoriteten smittades
i Mellandstern och de vanligaste smittlanderna var Syrien
(n=4) och Irak (n=3).

Diskussion

Echinococcus granulosus s.l. pavisas mycket séllan hos
mellanvérdar i Sverige. Hos ren har den inte patraffats sedan
slutet av 1990-talet, da den rapporterades hos tre renar i
de nordligaste delarna av Sverige som grénsar till Norge
och Finland. Retrospektiv analys av biobanksprover fran
2012-2020 har dock visat att tva vargar som avlivades 2012
var infekterade med genotyp G8/10 (eller mojligen G5). I
Finland forekommer parasiten med lag férekomst hos vilda
djur (varg, édlg och ren) och har genotypats som E. canadensis
(G10). Retrospektiv analys av en av de tre ovan ndmnda
svenska renarna avslgjade samma genotyp. Denna art anses
vara mindre patogen, och mojligen med en lagre zoonotisk
potential, &n E. granulosus s.s., som dr vanlig i vissa andra
delar av Europa och som framst identifieras i ett kretslopp
mellan hundar och produktionsdjur.

Hydatidcystor patrdffas ocksa ibland hos histar vid
slakt, med det senaste fallet 2021. Hasten hade importerats
frén Irland 2015 och parasitmaterialet genotypades som E.
equinus (G4, héststam). Detta &r ett mycket séllsynt fynd i
Sverige och det senaste fallet rapporterades 2011. Det finns
inte heller nagra indikationer pé smittspridning i Sverige
eftersom smittan endast har konstaterats hos importerade
histar. Den absoluta majoriteten av dessa har kommit fran
Storbritannien eller Irland, dér E. equinus &r kiand for att vara
endemisk. Denna art betraktas som specifik for hastdjur som
mellanvérd och med en mycket 14g zoonotisk potential.

Hos maénniskor i Sverige dr cystisk echinokockos en
séllsynt sjukdom som enbart ses hos dem som har bott
i ldnder dar sjukdomen ar endemisk. I Sverige har inga
inhemskt smittade fall hos ménniska rapporterats sedan
smittan blev anmélningspliktig. I Finland konstaterades
ddremot lungcystisk echinokockos (E. canadensis) ar 2015
hos en patient som inte rest utomlands. Smittan hade
formodligen Overforts via jakthundar.

REFERENSER

Isaksson M, Hagstrom A, Armua-Fernandez M, Wahlstrom
H, Agren E, Miller A, Holmberg A, Lukacs M, Casulli A,
Deplazes P, Juremalm M (2014) A semi-automated magnetic
capture probe based DNA extraction and real-time PCR
method applied in the Swedish surveillance of Echinococcus
multilocularis in red fox (Vulpes vulpes) faecal samples.
Parasit Vectors 7:583

Miller A, Olsson, GE, Walburg MR, Sollenberg S, Skarin M,
Ley C, Wahlstrom H, Hoglund J (2016) First identification
of Echinococcus multilocularis in rodent intermediate hosts
in Sweden. Int J Parasitol: Parasites and Wildlife 5:56

Miller A, Olsson, GE, Sollenberg S, Skarin M, Wahlstrom H,
Hoglund J (2016) Support for targeted sampling of red fox
(Vulpes vulpes) feces in Sweden: a method to improve the
probability of finding Echinococcus multilocularis. Parasit
Vectors 29;9(1):613

Wahlstrom H, Comin A, Isaksson M, Deplazes P (2016)
Detection of Echinococcus multilocularis by MC-PCR:
evaluation of diagnostic sensitivity and specificity without
gold standard. Infect Ecol Epidemiol 6:30173

Wahlstrom H, Lindberg A, Lindh J, Wallensten A, Lindqvist
R, Plym-Forshell L, Osterman Lind E, Agren EO, Widgren
S, Carlsson U, Christensson D, Cedersmyg M, Lindstrom E,
Olsson GE, Hornfeldt B, Barragan A, Davelid C, Hjertqvist
M, Elvander M (2012) Investigations and actions taken
during 2011 due to the first finding of Echinococcus
multilocularis in Sweden. Eurosurveillance 17:28

Davison KR, Lavikainen A, Konyaev S, Schurer J, Miller AL,
Oksanen A, Skirnisson K, Jenkins E (2016) Echinococcus
across the north: Current knowledge, future challenges. Food
Waterborne Parasitol 4:39

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2023

41



Enzootisk bovin leukos

BAKGRUND

Enzootisk bovin leukos (EBL) orsakas av bovint
leukemivirus (BLV), ett onkovirus som tillhér familjen
Retroviridae. Virusinfektionen Overfors via infekterade
lymfocyter genom kontakt med kontaminerat biologiskt
material fran ett infekterat djur. Sverige dr sedan januari
2001 officiellt fritt fran EBL. Dessforinnan fanns ett frivilligt
bekdmpningsprogram inlett 1990 f6ljt av ett obligatoriskt
utrotningsprogram som startade hosten 1995.

SJUKDOM

I en beséttning dar EBL forekommer visar det sig vanligen
som flera fall av multicentriskt lymfosarkom hos vuxna
nétkreatur under en period om 4-5 ar. Tumérerna kan
utvecklas i olika organ i kroppen, vilket orsakar olika
kliniska symtom beroende pa lokalisationen. Ihallande
lymfocytos utan kliniska symptom utvecklas fore tumorerna
men ses séllan fore tva ars alder. Infektionen kan ocksé leda
till immunosuppression med stérre mottaglighet for andra
infektionssjukdomar, minskad mjélkproduktion och nedsatt
fruktsamhet.

LAGSTIFTNING

EBL ér en listad sjukdom (kategori C, D och E) i EU:s
djurhilsolag (EU) 2016/429. Sverige ar officiellt fritt fran
sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620 och &vervakning
for att pavisa frihet fran EBL genomfors i enlighet med (EU)
2020/689. EBL &r anmélningspliktigt vid klinisk misstanke
enligt STVFS 2021/10 (K12).

OVERVAKNING

Syftet med Overvakningen &ar att visa frihet fran
EBL hos svenska djur. Jordbruksverket ansvarar for
overvakningen, som genomfors av Vixa via mejeriernas
mjolkkvalitetsprogram. Overvakningen 4r samordnad
med 6vervakningsprogrammen foér bovin virusdiarré och
infektids bovin rhinotrakeit. Utéver mjolkproverna omfattar
overvakningen dven serumprover fran kottdjur som samlats
in pa slakterier. Urvalsstorleken for dvervakningen baseras
pa antaganden om att dvervakningen med 99 % konfidens
ska kunna upptidcka en prevalens pa 0,2 % infekterade
besittningar samt 10 % infekterade djur inom drabbade

besittningar.

For att uppna detta behdver cirka 1500 besattningar
provtas  arligen. Provurvalet gors slumpmassigt.
Tankmjolksprover samlas in genom mejeriernas

kvalitetskontrollprogram. Overvakningen i kottbesittningar
gors med maélet att slumpmaéssigt provta 1-4 djur per
besittning i 2300 beséttningar varje ar. Serum samlas in
frén slaktade notkreatur som dr éldre 4n 2 &r och som
héarror fran provtagna beséttningar. Narmare uppgifter om

antalet beséttningar och djur som testades under 2023 finns i
tabell 10.

Diagnostiska tester utfors pa Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Mjolken analyseras med hjélp av IDEXX
Leukosis Milk Screening Ab testkit (IDEXX Laboratories,
Westbrook, Maine, USA) och serumet analyseras med
IDEXX Leukosis Serum X2 Ab Test kit (IDEXX
Laboratories, Westbrook, Maine, USA). For konfirmering
anvénds en kompetitiv ELISA (IDEXX Leukosis Blocking
Ab test, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) for
serumprover, och IDEXX Leukosis Milk Verification Ab test
(IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) anvéands for
mjolkprover.

Utdver den aktiva dvervakningen undersoks patologiska
fynd som indikerar lymfom fér EBL med hjéilp av PCR
(Ballagi-Pordany & Beldk 1996) som en del av den passiva
dvervakningen.

RESULTAT
Under 2023 undersoktes 3478 blodprover fran 1846
besittningar och 1711 tankmjolksprover fran 1685
besidttningar analyserades for antikroppar mot BLV.
Samtliga blodprover var negativa. Elva beséttningar var
antikroppspositiva pa tankmjolk och 6 kvarstod som positiva
dven efter omprov och lamnades 6ver till Jordbruksverket for
vidare utredning. Efter ytterligare provtagningar avskrevs
misstankarna i samtliga besittningarna.

Prover frén tva kliniska fall dir EBL kunde missténkas
rapporterades och utreddes vidare. Bada djuren var negativa
for BLV och misstankarna kunde avskrivas.

DISKUSSION
Sverige ar officiellt fritt fran EBL sedan 2001 (i enlighet med
kommissionens beslut 2001/28/EG).

EBL forekommer i stora delar av viarlden men méanga
lander, sdrskilt i Visteuropa, ar officiellt fria frdn denna
sjukdom. Smittan finns dock i flera lander néira Sverige som
Polen, Lettland, Litauen, Ryssland och Ukraina. Detta kan
utgora en risk for ny introduktion av EBL till Sverige.
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Tabell 10: Totalt antal besé&ttningar och djur som testats fér antikroppar mot bovin leukemivirus under 2023.

Besattningstyp (typ av prov)

Besattningar Djur

Mjolkkobeséattningar (ett mjdlkprov per besattning) 1685 -

Kéttbeséattningar (blod fran 1-4 djur per besattning) 1846 3478
Notkreatursbesattningar med minst tre testade djur 316 -
Notkreatursbesattningar med tva testade djur 559
Notkreatursbeséattningar med ett testat djur 969
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Fotrota

Figur 17: Syftet med kontrollprogrammet fér fotrota ar att
bekdmpa sjukdomen i drabbade farbesattningar och att
erbjuda livdjurshandel med djur fria fran fotréta. Under
2023 upptécktes fotréta i tva nya besattningar inom
programmet. Foto: Astrid Sturnegk.

BAKGRUND

Fotrota dr en globalt spridd smittsam sjukdom hos far
och getter. Bakterien Dichelobacter nodosus (D. nodosus)
samverkar med andra bakterier, miljéfaktorer och férets

motstandskraft och kan dé ge omfattande skador pa klovarna.

Sjukdomen karaktériseras av en nekrotiserande interdigital
inflammation med underminering av en del av eller hela
det mjuka hornet pé klovens sula. I svara fall ar dven
klovens harda horn underminerat. Predisponerande faktorer
ar fuktiga och varma véderforhdllanden. Svarighetsgraden
av fotrota kan variera beroende pa stammen av D. nodosus
och milj6forhallandena.

Det forsta fallet av fotrota hos svenska far uppticktes
2004. Uppgifter om alla drabbade besittningar har
registrerats sedan 2004. Ett frivilligt kontrollprogram for att

bekémpa fotrdta upprittades av Gard och Djurhédlsan 2009.

Inom programmet dr definitionen av fotrdta nar virulenta
stammar av D. nodosus péavisas med eller utan kliniska
lesioner eller nir godartade stammar pavisas tillsammans
med kliniska lesioner.

SJUKDOM

De kliniska symtomen pé sjukdomen &r vanligtvis klovskador
och hélta pa grund av de smértsamma lesionerna. Halta ar
dock inte ett konsekvent kliniskt symtom hos drabbade far.
Fotrota varierar mycket i svarighetsgrad fran inflammation
i den interdigitala huden till fullstindig underminering av
sulan och klovkapselns harda horn.

LAGSTIFTNING
Fotrota (virulenta stammar av D. nodosus) &r en
anmaélningspliktig sjukdom i Sverige (SJVFS 2021:10).

OVERVAKNING

Syftet med kontrollprogrammet &r att bekdmpa fotrota i
drabbade farbeséttningar och att erbjuda livdjurshandel med
djur fria fran fotrota. En annan viktig del av programmet
ar utbildning av veterinérer och icke-veterinér personal for
att utfora klinisk inspektion och bedémning av klovar och
fotrota. Férens klovar inspekteras arligen av veterinérer
och/eller fardgare. Inspektionerna utfors fran den 15 augusti
till den 15 oktober, dé risken for fotrdta ar som storst pa grund
av vaderforhéllandena. For alla nyligen anslutna besdttningar
och for alla anslutna beséttningar med kliniska tecken pa
fotr6ta anvénds en realtids-PCR for att detektera D. nodosus
och bestdmma stammens virulens.

Besittningar dér inga kliniska tecken pa fotréta eller
virulenta stammar av D. nodosus pavisas hos négot av de
vuxna féren dr godkdnda som fria (F-status). Om tecken p&
fotrota (virulenta stammar med eller utan kliniska skador eller
godartade stammar med kliniska skador) uppticks, vidtas
atgérder for att eliminera fotr6ta. Dessa atgérder kan vara
fotbad i zinksulfat och, vid behov, antibiotikabehandling,
forflyttning av djur till rena beten och avlivning av kroniskt
infekterade far. Flockar med en historia av fotréta kan
certifieras som fria tidigast tio manader efter de sista tecknen
pa infektion.

393 (av totalt 8488) farbesittningar ar anslutna till
kontrollprogrammet. De flesta av de bésta avelsflockarna
i Sverige &r anslutna till programmet.

RESULTAT

Under 2023 bekriftades fotrota i tva nya flockar inom
kontrollprogrammet (figur 18). I dessa flockar pévisades
godartade stammar av D. nodosus. 1 den ena flocken har
djurdgaren fatt radgivning och sjélv vidtagit dtgirder och
i den andra har sanering paboérjats. Ingen virulent stam
rapporterades till myndigheterna. I programmet certifierades
359 besittningar som fria fran fotrota (F-status). Av dessa
tilldelades 30 beséttningar F-status efter veterindrkontroll
och 329 efter egenkontroll och riskvirdering.
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Antal besattningar

Figur 18: Antal farbeséattningar med upptéckt fotréta inom kontrollprogrammet, 2004-2023.

DISKUSSION

Kontrollprogrammet kriaver karantén innan nya djur kan
komma in 1 besdttningen, och darfor har medvetenheten om
biosédkerhet och sjukdomsbekdmpning i allménhet dkat bland
farproducenterna. Eftersom de flesta av avelsbesattningarna
dr anslutna &r programmets genomslag betydande,
dgven om de utgdr en minoritet av farbeséttningarna i
Sverige. Féravelsforbundets Overenskommelse om ett
handelsforbud for smittade beséttningar har varit avgdrande
for programmets framgang. Ett gott samarbete mellan
myndigheter, akademi, veterinérer och enskilda faruppfodare
har resulterat i ett kostnadseffektivt kontrollprogram. Den
nya realtids-PCR-diagnostiken kan skilja mellan godartade
och virulenta stammar. Det dr bara virulent fotréta som
ar anmaélningspliktig. Prevalensen fotréta i Sverige ar lag
(1,8 % hos slaktlamm i prevalensundersokning 2020, 2 % i
faltprevalensstudie vuxna djur 2022) och har minskat 6ver
tid (5,8 % hos slaktlamm i prevalensundersokning 2009). Vi
har dérfor mycket goda méjligheter att bekdmpa sjukdomen
kostnadseffektivt och utan en orimligt hog arbetsinsats.
For att na nationell frihet fran sjukdomen behéver dock
anslutningsgraden till kontrollprogrammet 6ka.
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Infektios

BAKGRUND
Infektiés bovin rhinotrakeit (IBR) orsakas av bovint
herpesvirus 1 (BHV1). Viruset kan overforas pé flera olika
satt, till exempel genom aerosol eller veneriskt. Beroende pa
vilket organsystem som infekteras orsakar BHV 1 till exempel
luftvigssjukdom, aborter, genital sjukdom eller konjunktivit.
Tankmjolksundersdkningar under borjan av 1990-talet
visade att ett litet antal BHV 1-positiva beséttningar fanns
i Sverige. Inga tecken pa klinisk sjukdom hos djuren
i besittningarna foreldg dock. Ar 1994 inleddes ett
utrotningsprogram for BHV1 och det sista seropositiva djuret
patriffades 1996.

SJUKDOM

Inkubationstiden for IBR dr 3-21 dagar, men BHV1 kan
ligga latent i varddjuret och ateraktiveras vid stress eller
immunosuppression. Den kliniska bilden varierar beroende
av virusets subtyp men ocksa med milj6- och skotselfaktorer.
Flera olika kliniska manifestationer av IBR kan forekomma
i en och samma beséttning under ett utbrott. De kliniska
symptomen ar dock vanligtvis koncentrerade antingen till
luftvdgarna, reproduktionsorganen eller 6gonen.

LAGSTIFTNING

Enligt EU:s djurhélsolag (EU 2016/429) &r IBR en listad
sjukdom (kategori C, D och E). Sverige ér officiellt fritt fran
sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620 och &vervakning
for att pavisa frihet fran IBR genomfors i enlighet med (EU)
2020/689. IBR ar anmélningspliktigt vid klinisk misstanke
enligt STVFS 2021:10 (K12).

OVERVAKNING

Under 2023 utfordes alla diagnostiska tester for IBR pé
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA). Mjolkprover
analyserades med avseende pa forekomst av IBR-antikroppar
med hjdlp av en indirekt ELISA (ID screen IBR Milk indirect,
Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike) och serumprover
analyserades med en blockerande ELISA (IDEXX BHV1
gB AB testkit x3, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA). Konfirmerande diagnostik vid positiva mjolk- och
serumprover gjordes med en indirekt ELISA (SVANOVIR
IBR-Ab, INDICAL Sweden AB, Uppsala, Sverige), i enlighet
med WOAH-manualen. Sperma- och organprover testades
med realtids-PCR (Wang et al., 2007). Ett positivt fall

bovin rhinotrakeit

definieras som ett djur med ett positivt PCR-resultat eller en
konfirmerad positiv serologisk reaktion for IBR.

Passiv 6vervakning
Misstankar om IBR baserade pa klinisk bild ska anmélas till
Jordbruksverket och kommer dérefter att utredas.

Aktiv 6vervakning

En aktiv Overvakning genomfors med syfte att
dokumentera frihet fran IBR. Jordbruksverket ansvarar
for overvakningen, som genomfors av Vixa via deras
kvalitetskontrollprogram  for mjolk. Overvakningen
dr samordnad med &vervakningsprogrammen f{or
bovin virusdiarré och enzootisk bovin leukos. Utdver
tankmjo6lksprover omfattar Gvervakningen dven serumprover
fran kottdjur. Serumproverna samlas in pa slakteri.
Urvalsstorleken for 6vervakningen baseras pa antagen om
att overvakningen med 99 % konfidens ska kunna upptécka
en prevalens pa 0,2 % infekterade besittningar samt 10 %
infekterade djur inom drabbade beséttningar.

Utover det officiella dvervakningsprogrammet provtas
avelstjurar for IBR inom ramen for hélsoprogrammen vid
seminstationerna och alla ndtkreatur (och andra potentiellt
mottagliga idisslare) testas i samband med export och import.

RESULTAT
Inom den aktiva dvervakningen ar 2023 undersoktes 1711
tankmjolksprover och 3476 serumprover fran notkreatur. Av
dessa testade 1 serumprov positivt i screeningtestet men
negativt vid konfirmeringstestning.

Inga kliniskt missténkta fall av IBR rapporterades under
2023.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis konstaterades ingen besittning eller
enskilt djur med IBR-infektion under 2023. Detta stodjer
Sveriges IBR-fria status.
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Influensa

Influensavirus tillhér familjen Orthomyxoviridae och kan
delas in i fyra sldkten: Alphainfluenzavirus (art; influensa
A-virus [[IAV]), Betainfluenzavirus (influensa B-virus
[IBV]), Gammainfluenzavirus (influensa C-virus [ICV]) och
Deltainfluenzavirus (influensa D-virus [IDV]).
Viruspartikeln bestdr av arvsmassa i form av
segmenterade RNA molekyler inpackad i ett skyddande
holje. IV har en markant formaga att fordndras over
tid. Nya stammar skapas badde genom ackumulering av
punktmutationer (antigen drift) och om tvé eller fler IV
samtidigt forokar sig i samma cell, kan genutbyte ske mellan
virusen som leder till att virus med ny kombination av

gensegment och nya egenskaper uppstir (antigenskifte).

Influensa A-virus (IAV) har sin reservoar hos vilda
vattenfaglar och kan orsaka sjukdom som drabbar bade
faglar och ddggdjur, inklusive méanniskor. IAV klassificeras i

olika subtyper utifran kombinationen av ytglykoproteinerna:
hemagglutinin (H) och neuraminidas (N). For nirvarande
finns det 18 hemagglutinin (H1-H18) och elva kéinda
neuraminidassubtyper (N1-N11).

Det finns bara en serotyp for influensavirus av typ
B med tva evolutionira linjer: B/Victoria/2/87-liknande
och B/Yamagata/16/88-liknande linjer. Den enda serotypen
av influensa typ C-virus har sex evolutionéra linjer. Ar
2011 upptécktes ett nytt influensavirus hos grisar med
influensaliknande symtom. Viruset identifierades forst
som en variant av influensa typ C men erkdndes kort
dérefter som ett nytt slikte: influensa D-virus. Aven om
viruset identifierades bland grisar med luftvigssjukdom,
tyder serologiska och virologiska undersdkningar pa storre
forekomst av influensa D-virus i notkreaturspopulationer
runt om i vérlden.

Figur 19: Elektronmikroskopi av lagpatogent HSN2 influensa A-virus. Foto: SVA & Folkh&lsomyndigheten.
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Fagelinfluensa

Figur 20: Under 2023 observerades massddd i fagelinfluensa hos olika kolonier av masfaglar, bland annat skrattméasar. Foto: SVA.

BAKGRUND

Fégelinfluensavirus (AIV) avser influensa A-virus som
cirkulerar naturligt bland vilda vattenlevande faglar 6ver
hela virlden, som kan infektera tamfjdderfd och andra
fagelarter och som sporadiskt har péatriffats hos andra
djurarter, inklusive marina ddggdjur, husdjur och ménniskor.
Virusets arvsmassa bestar av atta RNA segment med en
markant forméga att fordndras dver tid. Nya stammar uppstar
genom ackumulering av punktmutationer (antigendrift),
och om tva eller fler influensavirus samtidigt forokar
sig 1 samma cell kan genutbyte ske mellan virusen som
leder till att virus med ny kombination av gensegment och
nya egenskaper uppstar (antigenskifte). Influensa A-virus
klassificeras i olika subtyper baserat pa ytglykoproteinerna:
hemagglutinin (H) och neuraminidas (N). For ndrvarande
finns det 18 hemagglutinin (H1-H18) och elva kénda
neuraminidassubtyper (N1-N11). Med undantag for
subtyperna H17N10 och HI8N11, som endast har hittats hos
fladdermoss, ér alla andra mojliga kombinationer kinda for
att cirkulera bland vilda faglar: vadare och sjofagel sd som
simédnder, masar och tarnor.

Fégelinfluensa dr mycket smittsam hos fjaderfd och
sprids bade direkt och indirekt. Vilda vattenfiglar &r
reservoarer for ldgpatogena avidra influensavirus (LPAIV),
inklusive subtyperna H5 och H7, som vid 6verforing och

ytterligare anpassning till fjaderfd kan mutera och bli
hogpatogena (HPAIV).

Upptickten av HPAIV H5NI1 i Hongkong 1997, med
formégan att orsaka sjukdom hos ménniskor, belyste det
potentiella hot som Al utgdr mot djurs och ménniskors hélsa.
Sedan dess har omfattande utbrott orsakade av HPAIV av
Goose/Guangdong/96 (Gs/Gd) intréffat upprepade ganger
i olika regioner i Asien, Afrika, Nord och Sydamerika och
Europa.

Historiskt har det varit fyra oberoende introduktioner av
HPAIV som orsakat utbrott hos vilda faglar och eller fjaderfa
i olika omfattning i Sverige: 2006, 2015, 20162017 och
2020-2023 (figur 21).

Introduktionen av HPAI med den smittspridning som
sedan skedde mellan 2020-2023 orsakade den stérsta
epidemin av en fjaderfasjukdom som nagonsin registrerats i
Sverige, ddr mer dn tva miljoner faglar drabbades péa grund av
sjdlva sjukdomen eller avlivades for att forhindra ytterligare
smittspridning. Epidemin borjade i november 2020 och har
sedan fortsatt utan nagon egentlig paus med utbrott bland
vilda faglar och fjaderfa.

Djur
Daodligheten hos faglar som ar infekterade med HPAIV
kan vara s& hog som 100 %, men detta beror pa vilken
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art som drabbats, forekomst av eventuella andra samtidiga
infektioner med andra patogener, virusets virulens och andra
faktorer. I allménhet drabbas honsféglar, inklusive kalkoner
och tamhons, av en allvarligare sjukdom &n andfiglar
som ankor och géss, som ibland endast uppvisar lindriga
eller inga kliniska symtom. LPAIV-infektioner orsakar

oftast asymtomatiska infektioner eller mild luftvagssjukdom.

HPAIV-infektioner orsakar varierande kliniska symtom
som cyanos, andndd, diarré, neurologiska sjukdomstecken,
depression, minskat mat- och vattenintag och minskad
dggproduktion med fordndrad dggkvalitet. Det dr dock inte
ovanligt att det enda kliniska tecknet ar plotslig dod hos ett
stort antal figlar. Aven om AIV till en bérjan ir begrinsat till
vilda och tama fégelarter, kan smittspridning till ddggdjur,
inklusive ménniskor, forekomma. Flera farska rapporter
beskriver upptickter av HPAI H5N1 hos vilda land- och
vattenlevande/marina déggdjur, vilket orsakar sjuklighet och
dodlighet.

Manniskor
De rapporterade symtomen pé AlV-infektioner hos
ménniska har varierat frdn lindriga till svara och har
inkluderat konjunktivit, influensaliknande sjukdom (t.ex.
feber, hosta, halsont, muskelvirk) som ibland atfoljs av
illamaende, buksmartor, diarré och krikningar, allvarlig
luftvagssjukdom (t.ex. andfdddhet, andningssvarigheter,
lunginflammation, akut andndd, viral lunginflammation,
andningssvikt), neurologiska forandringar (férandrad mental
status, krampanfall) och inblandning av andra organsystem.
Sedan 2003 har 880 fall av HPAIV H5N1-infektion hos
minniska identifierats 6ver hela virlden med en dédlighet
pa 52 %. Majoriteten av fallen av H5N1-infektioner hos
manniskor har forknippats med néra direkt eller indirekt

kontakt med smittade levande eller ddda fjaderfin och vilda
faglar. Under 2023 rapporterades 13 fall globalt, varav 6
dodsfall. Vissa EU/EES-lénder (Spanien och Storbritannien)
genomfor aktiv provtagning av personer som jobbar inom
fjaderfdindustri pad grund av den okade risken for denna
yrkesgrupp. Storbritannien rapporterade 4 fall av HSN1 (klad
2.3.4.4b) i samband med aktiv provtagning av personal som
jobbade med sanering av gardar dar HSN1 hade bekraftats.
Aven i Finland testades méanga personer sommaren 2023
efter flera utbrott av HSN1 i pélsfarmar men inga fall pa
ménniska bekréftades efter testning med PCR eller serologi.
Polen rapporterade HSN1 fall hos katter sommaren 2023,
inga humana fall kunde associeras hos kattidgare. De forsta
AlV-fallen pd méanniska fran Sydamerika rapporterades under
aret, bada orsakade av infektion med HPAIV H5N1, klad
2.3.4.4b. 1 januari rapporterades ett fall frin Ecuador dér ett
barn smittats efter att ha varit i kontakt med sjuka och doda
hons och fran Chile rapporterades ett fall associerat med
ett omfattande H5N1-utbrott hos vilda féglar och sjélejon.
HS5-virus fran 2.3.2.1c. fortsétter att cirkulera i Kambodja (6
fall, varav 4 dodsfall) och Kina (1 fall).

Under perioden 2014 - 2023 rapporterades 90
laboratoriebekréftade fall av infektion med HPATV H5N6 hos
minniska fran Kina (89) och Laos (1), varav 35 med dodlig
utgéng. I samtliga fall fanns det en kénd exponering for sjuka
djur eller kontaminerad miljd, och det fanns ingen koppling
mellan individer. Under 2023 bekréftades ytterligare 6 fall i
Kina.

Under perioden 1998 - 2023 rapporterades 135
laboratoriebekraftade fall av infektion hos ménniska med
LPAIV HIN2, inklusive tva fall med dodlig utgang. Fallen
rapporterades fran Kina (122), Egypten (4), Bangladesh (3),
Indien (1), Kambodja (2), Oman (1), Pakistan (1) och Senegal
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(1). Samtliga fall som rapporterades under 2023 intrdffade i
Kina (14). De flesta infektionerna var lindriga och upptacktes
hos barn i dldern 10 ar eller yngre med kind exponering for
fjaderfd eller kontaminerad miljo.

Ett forsta fall av infektion med AIV H10NS5 hos ménniska
rapporterades fran Kina under 2023. Patienten som avled
hade en samtida infektion med influensa A(H3N2) och led
dessutom av kronisk sjukdom. Ett nytt fall av LPAIV H3N§
hos ménniska rapporterades fran Kina under 2023. Totalt
har hittills 3 fall rapporterats sen forsta fallen 2022 varav ett
dodsfall.

Léget for H7N4 och H7N9 i Kina har varit stabilt och de
senaste humana fallen var 2018 respektive 2019.

LAGSTIFTNING

Djur

HPALI och infektion med LPAIV é&r fortecknade sjukdomar
(kategori A, D och E for HPAI och D och E for LPAIV)
i EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429. Dessutom omfattas
fagelinfluensa (HPAI av alla subtyper, och LPAI av
subtyperna H5 och H7) av epizootilagen (SFS 1999:657
med dndringar) och &r anmélningspliktiga vid misstanke.
Om fagelinfluensa misstinks eller bekréftas pa en gard
kommer atgérder att vidtas for att bekdmpa sjukdomen och
forhindra ytterligare spridning i enlighet med delegerad
forordning (EU) 2020/687 om komplettering av forordning
(EU) 2016/429 vad giller bestimmelser om forebyggande
och bekdmpning av vissa fortecknade sjukdomar som triadde
i kraft den 21 april 2021.

Det svenska dvervakningsprogrammet for fagelinfluensa
hos fjaderfa och vilda faglar 2023 baseras pa delegerad
forordning (EU) 2020/689 om komplettering av férordning
(EU) 2016/429 vad giller bestimmelser om 6vervakning,
utrotningsprogram och sjukdomsfri status for vissa
fortecknade och nya sjukdomar.

Manniskor

Alla laboratoriebekriftade fall av influensa A och B ar
anmalningspliktiga och HPAIV H5N1 é&r klassificerad som en
allménfarlig sjukdom enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168
med dndringar). Alla infektioner hos ménniskor som orsakas
av en ny subtyp av influensa ska omedelbart rapporteras
till EWRS, EU:s system for tidig varning och reaktion, vid
ECDC, enligt det internationella hilsoreglementet (IHR,
2005). Prover bor delas med WHO:s samarbetscentrum.

OVERVAKNING

Sedan 2002 genomfors arligen dvervakningsprogram i alla
EU:s medlemslénder for att vervaka AIV-situationen hos
fjaderfd och vilda faglar, med fokus pa tidig upptackt/tidig
varning av subtyperna H5 och H7 i synnerhet. De molekyléra
och serologiska testerna for att testa de prover som samlats in
inom ramen for 6vervakningsprogrammen rekommenderades
av det europeiska referenslaboratoriet for fagelinfluensa i
Padua, Italien (EURL, ISZVE).

Fjaderfa
Overvakningsprogrammet for fjiderfi bygger pa bade
serologisk och virologisk aktiv 6vervakning utdver den
passiva kliniska dvervakningen. Syftet med den serologiska
6vervakningen &r frimst att upptdcka exponering for LPAIV.
Virologisk testning utfors pa andfiglar (grésénder, ankor
och gdss) framst for att pavisa HPAIV eftersom dessa
arter kanske inte visar tydliga kliniska sjukdomstecken.
Tjugo faglar per flock provtas med svalg- och kloaksvabbar
som analyseras med PCR. Den serologiska dvervakningen
for 2023 omfattade hallna fjadervilt (grasdnder), varphdns,
avelsdjur, kalkoner, géss och dnder. Fran vérphons, kalkoner,
ankor och giss togs tio blodprover i samband med slakt.
Avelsfaglar provtogs i samband med andra kontrollprogram
och grésdnder provtogs med 20 blodprov och 20 svabbar pa
anlidggningen. Aven ankor och giss provtogs med svabbar
pé anldggningen. Pé anldggningar med férre individer dn den
ovanndamnda urvalsstorleken provtogs alla individer. Utdver
overvakningsprogrammet togs prover vid klinisk misstanke.
Vid klinisk misstanke om fagelinfluensa eller Newcastlesjuka
utfors i allménhet laboratorieanalyser for bada sjukdomarna.
Overvakningsprogrammet for 2023 baserades pa
delvis riskbaserad och delvis representativ provtagning
och laboratorieanalyserna  utférdes vid  Statens
veterindrmedicinska anstalt (SVA). Uppfodarna provtogs
sent under produktionsperioden. Proverna analyserades
med hjilp av ett ELISA (ID Screen Influenza A
antibody competition ELISA kit, Innovative Diagnostics,
Grabels, Frankrike). Positiva resultat bekriftades med
hemagglutinationsinhibitionstester (for subtyp H5 och H7) i
enlighet med EURL-riktlinjerna.

Vilda faglar

Flyttfdglarnas sdsongsbundna migration har varit inblandad
1 introduktion och spridning av HPAIV:s i Sverige 2006,
2015, 2016, 2018, 2020 och 2021. Vilda flyttfaglar spelar en
nyckelroll for smittspridning 6ver langa avstand och vidare
kan ytterligare lokal spridning ske av ett brett spektrum av
olika fagelarter.

Al-6vervakningen hos vilda faglar &r passiv och baseras
pé faglar som hittas sjuka eller doda och rapporteras till
SVA:s webbapplikation (rapporteravilt.sva.se). Ett urval
av faglar ldmnas in for obduktion och provtagning for
AIV. Arter som inte tidigare bekréftats positiva i en
viss kommun under de foregaende 30 dagarna provtas.
Overvakningen av vilda figlar i Sverige omfattar en
bredare artlista jamfort med den lista Over malarter
for overvakning av fagelinfluensa som publicerats av
europeiska myndigheten for livsmedelssédkerhet (Efsa,
fagelinfluensadversikt september—november 2017) och
endast sma tittingar dr undantagna fran provtagning. Sarbara
och skyddade arter som betraktas som statens vilt ar
obduceras som regel pA SVA och dessa faglar provtas da
ocksé for AIV.
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Tabell 11: Antal provtagningstillféllen i olika fjaderfakategorier som provtagits i 6vervakningen av fagelinfluensa 2014-2023.

Kategori 2014 2015 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023
Vérphons som hélls inomhus 58 68 62 68 65 73 63 57 50 5
Véarphéns med utevistelse 23 23 30 43 49 67 52 47 47 1
Kalkoner 16 18 18 16 16 18 18 14 15 35
Ankor 3 3 4 1 2 3 1 5 0 5
Gass 9 9 7 5 6 3 1 2 2 5
Slaktkycklingar® B 12 22 33 23 33 22 14 3 0
Strutsfaglar® 3 3 3 2 2 5 3 7 0 0
Avelshons (foraldrar) 32 31 34 35 30 34 35 28 31 30
Avelskalkoner (féréldrar) 2 3 3 3 3 3 3 3 3 3
Grasander® 5 6 7 2 5 5 6 10 9 5
FasanerB € 12 13 9 13 12 8 10 8 1 0
Total 175 199 210 21 223 241 206 184 158 89

ASmaskalig produktion.
BUtgar fran 2022 och framat.
CHagnat fiadervilt

Manniskor

Prover fran patienter med influensaliknande sjukdom och
akuta luftvigsinfektioner samlas in inom primérvardens
sentinelndtverk under influensadvervakningssidsongen
(322 patienter provtogs under sdsongen 2022-2023).
Dessa prover analyseras avseende influensa A och B
samt SARS-CoV-2. Om influensa A pavisas utfors
ytterligare subtypning med rRT-PCR for A(H1)pdmO9
och A(H3). Om influensa A-positiva prover inte kan
subtypas utfors ytterligare karaktarisering for att utesluta
zoonotisk influensa A. Beddmning av kénslighet for
antivirala lidkemedel gors genom screening av genotypiska
markorer. Ett urval av proverna inom sentineldvervakningen
samt prover fran kliniska mikrobiologiska laboratorier
genomgar dessutom helgenomsekvensering. Under sdsongen
2022-2023  karaktdriserades 285 influensastammar.
Folkhélsomyndigheten har ocksa beredskapsdiagnostik vid
misstanke om AIV hos ménniskor, dir subtypsspecifik
rRT-PCR for A(HS5) och A(H7) utfors. Nuvarande
riktlinjer rekommenderar yrkesverksamma personer som

. Fjaderfa . Andra faglar i fangenskap

exponeras for virus i samband med utbrott av HPAIV
pd en fjaderfdanldggning att kontakta sjukvarden och
testa sig om de utvecklat influensaliknande symtom.
EU:s smittskyddsmyndigheten, ECDC, publicerade hdsten
2022 ett végledningsdokument som beskriver atgirder
for att sdkerstdlla tidigt upptickt av infektioner hos
minniskor med influensavirus av zoonotiskt ursprung. I
dokumentet beskrivs de grupper som riskerar att komma
i kontakt med fagel- eller svininfluensavirus pa grund av
yrkesmassig exponering (djurdgare, veterindrer, hilso- och
sjukvardspersonal m.fl.) eller annan exponering (jagare,
ringmaérkare, allmdnheten som hanterar sjuka faglar m.fl.).
Arbetsmiljoverket reglerar vilken skyddsutrustning (PPE)
som bor anvédndas av yrkesverksamma personer som riskerar
exponering av zoonotiska smittimnen i samband med
sjukdomsutbrott hos djur och det ar arbetsgivarens ansvar
att se till att forebyggande atgérder foljs och att forse
personalen med tillricklig skyddsutrustning for att minimera
exponeringsrisken.

Vilda faglar | Daggdjur
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Figur 22: Antal fall av fagelinfluensa hos fjaderfa, andra faglar i fangenskap, vilda faglar samt déggdjur.
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RESULTAT

Djur

For en dversikt dver antal fall av figelinfluensa hos djur 6ver
tid, se figur 22.

Fjdderfa

Under 2023 samlades 943 blodprover in fran 89
fjaderfaflockar frén totalt 62 fjdderfaanldggningar och
svabbprover samlades in fran 180 faglar pa 9 anldggningar.
Tabell 11 ger en dversikt dver antalet fjaderfaflockar som
provtogs fran 2014 till 2023.

HPAIV pavisades pa tre anldggningar genom passiv
overvakning under 2023 (tabell 12). Totalt undersoktes
misstinkta fall av figelinfluensa med hjilp av diagnostisk
provtagning pa 22 fjaderfaanldggningar under 2023, varav
20 var kliniska misstankar, en var positiva i aktiv serologisk
overvakning och en provtogs i samband med smittsparning.

Vilda faglar

Inom ramen for det passiva Overvakningsprogrammet
befanns 135 vilda faglar vara positiva for HPAIV, varav alla
var av subtyp HSN1. Totalt provtogs 656 faglar av 73 olika
arter varav 254 var rovfaglar, 272 sjofaglar- eller vadare,
62 duvor och 48 krakfaglar. Den geografiska platsen for
provtagna och vilda faglar, inklusive positiva fynd, finns i
figur 23. Se tabell 13 for en fullstindig lista Gver positiva
fynd hos vilda faglar.

Dé&ggdjur
Under 2023 konstaterades fagelinfluensa hos 14 rédravar
varav 10 i Stockholms 1dn, 2 i Uppsala lén, 1 i

Ostergdtlands 14n och 1 i Vistra Gotalands lin (se figur 24).

Féagelinfluensafallen i Stockholms ldn konstaterades i
samband med massddd hos skrattmasar pa grund av
fagelinfluensa och révarna antas ha tit infekterade faglar.

Manniskor

Inga fall av zoonotisk fagelinfluensa identifierades bland ett
fatal prover som testades 2023 vid Folkhélsomyndighetens
beredskapslaboratorium.

Figur 23: Geografisk plats fér de vilda faglar som analyserades med
avseende pa fagelinfluensa 2023. Punktstorlekarna skalas
efter antalet faglar som provtas pa en viss plats. Totalt 135
av 655 vilda faglar som provtogs 2023 var positiva for
hégpatogen fagelinfluensa.

Tabell 12: Bekréftad hégpatogen fagelinfluensa hos fjaderfa och andra faglar i fangenskap under 2023.

Datum fér konfirmering Subtyp Lan Typ av anldggning  Antal mottagliga djur
2023-01-26 H5N1  Vastra Gotaland Hobby 57
2023-03-21 H5N1 Skane  Foraldradjur for slaktkyckling 23600
2023-06-27 H5N1 Gotland Varphéns 1900
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Tabell 13: Antal positiva fynd av fagelinfluensa hos vilda faglar,
uppdelat per fagelart.

Fagelart Antal  Andel positiva av antal provtagna
Skrattmas 49 72 %
Vitkindad gas 21 75 %
Pilgrimsfalk 10 59 %
Gratrut 7 35%
Gragas 5 45 %
Berguv 4 31 %
Ormvrak 4 27 %
Sillgrissla 4 25 %
Duvhok 3 14 %
Fiskmas 3 30%
Sangsvan 3 33%
Havsorn 2 3%
Kentsk tarna 2 25 %
Knélsvan 2 10 %
Silltrut 2 40 %
Strandskata 2 67 %
Tordmule 2 50 %
Vit stork 2 40 %
Ejder 1 33%
Fisktarna 1 25 %
Fjallvrak 1 25%
Havstrut 1 20 %
Hager 1 50 %
Skata 1 4%
Skérsnéppa 1 100 %
Storskarv 1 6%
Totalt 135 21%

Figur 24: Geografisk plats for konstaterade fall av fagelinfluensa
hos dédggdjur 2023. Samtliga fall 2023 var rodrévar.

DISKUSSION

Under den period som omfattas av denna rapport har den
globala spridningen av HPAI 6kat markant och den har
drabbat lander i Asien, Afrika, Europa, Nord- och Central-
och Sydamerika. Den globala spridningen av viruset hotar
inte bara djurs och ménniskors hélsa och vilbefinnande,
utan ocksa biodiversiteten nér kénsliga eller hotade fagel-
och dédggdjursarter drabbas, och riskerar dessutom péverka
den ekonomiska stabiliteten och livsmedelsforsorjningen i
drabbade landerna. Den omfattande globala samcirkulationen
av HPAIV och LPAIV bland vilda och tama faglar under
den period som omfattas av denna rapport har lett till en
exceptionell genetisk variation bland de virus som upptackts.

Under 2023 rapporterade Sverige 3 utbrott av HPAI
H5NI1 hos tamfjaderfd och 153 fall av HPAI hos vilda faglar.
Dessa utbrott orsakades alla av HPAIV H5N1-klad 2.3.4.4b-
virus av Gs/Gd-linjen. Flera distinkta genotyper fran denna
klad var inblandade i dessa utbrott. Under sommaren 2023
observerades massdddlighet i olika kolonier av skrattmas,
gratrut, fiskmas, silltrut och havstrut i flera omraden runt
Stockholm och ldngs Sveriges sddra dstkust.

Sedan influensasdsongen 2020-2021 har hogpatogen
fagelinfluensa (HPAI) A (H5Nx) av typen 2.3.4.4b resulterat
i ett aldrig tidigare skddat antal infektioner hos vilda och
tamfaglar over hela virlden, med méanga spridningshéndelser
till vilda och tama daggdjur.

Under sommaren 2023 rapporterades ett utbrott av
fagelinfluensa av typen HSN1 hos djur for palsproduktion i
Finland och bland katter i Polen.

I Sverige diagnostiserades infektion med HPAI H5N1
klad 2.3.4.4b hos 2 rodrévar och en grasdl 2021, en tumlare
under 2022, och en drastisk 6kning av fall under senvéren
och sommaren 2023 dér fall av HPAI konstaterats hos 14
rodravar. Tio av dessa rdvar avlivades med neurologiska
tecken inklusive ataxi, desorientering och/eller kramper, 5
hittades doda, och 1 skoéts under normal jakt. Av de rdvar
som diagnostiserades 2023 var 10 temporért och geografiskt
associerade med ett utbrott av HPAI H5N1 bland mésfaglar
i Stockholm. Analys av arvsmassan visar att virusen som
isolerats fran rdvarna i samtliga fall var nira besldktade med
virus som hittats bland vilda faglar. Det fortsatta globala hotet
fran HPAIV understryker ytterligare behovet av medvetenhet
och forbattrad biosdkerhet pé fjdderfaanlédggningar for att
forhindra att viruset fors in fran vilda figlar.

Upprepade pavisande av H5 och H9 hos ménniskor
kan aterspegla infektioner hos fjaderfd, med tanke pa
att H5- och H9N2-virus &r endemiskt férekommande i
fjaderfdapopulationer i Asien. Infektioner hos ménniskor
infekterade med andra LPAIV, sasom H3N8 och
HION3/H10NS, med nidra kontakt med fjaderfa har
rapporterats. Det kan ocksa aterspegla de 6kade testinsatserna
for luftvigsinfektioner och diagnostisk kapacitet till foljd av
covid-19-pandemin. Att bekdmpa sjukdomen hos husdjur
ar det forsta steget for att minska risken for ménniskor. I
EU/EES ér risken for 6verforing av zoonotisk influensa for
befolkningen i allménhet 1ag, for specifika yrkesgrupper som
exponeras for viruset (vid utslaktning) kan risken vara lag
till méattlig.
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Influensa A-virus hos gris

BAKGRUND

Influensa A-virus hos gris (IAV-S), som bestar av flera
subtyper av influensa A-virus, forekommer globalt och
orsakar akut luftvigssjukdom med feber, letargi, anorexi,
viktminskning och anstringd andning hos gris. Grisar i alla
aldrar kan drabbas och symtomen varierar fran subkliniska
till svara. Sjukligheten i drabbade besittningar kan vara
omfattande, men dodligheten &r 14g. De vanligaste subtyperna
av IAV-Sivirlden ar HIN1, HIN2 och H3N2. HIN1 IAV-S
rapporterades ha infekterat grisar i Nordamerika redan 1918.
Ar 2009 borjade en ny typ av influensa HIN1, delvis med
ursprung fran gris, att cirkulera bland méinniskor. I ett antal
lander, déribland Sverige, har grisar smittats av minniskor.
Detta HIN1-virus, kidnt som influensa A(HIN1)pdmO09,
ersatte tidigare cirkulerande H1-virus hos ménniskor med
sdsongsbetonad spridning.

SJUKDOM

Djur

Influensa HIN1 isolerades fran svenska grisar for forsta
gangen 1982. I borjan var de kliniska symtomen svara i
den tidigare naiva grispopulationen men avtog med tiden.
Sedan 1982 har HIN1-viruset betraktats som endemiskt
forekommande i Sverige. Antikroppar mot H3N2 uppticktes
forsta gangen 1999 i den svenska grispopulationen, men de
kliniska tecknen var inte lika omfattande som nar HIN1
introducerades. Faktum é&r att antikroppar mot H3N2 forst
upptécktes vid en screening av till synes friska djur, och det ar
dérfor mindre klart nir denna subtyp introducerades. H3N2
har dock sedan 1999 ibland orsakat svar luftvagssjukdom
hos grisar. En annan IAV-typ (HIN2) som spreds genom
Europa, pavisades for forsta gangen i Sverige under vintern
2009 i en stor multisite-besittning med luftvigssymtom hos
tillvéxtgrisarna.

Sedan den forsta rapporten om upptéckten av pandemisk
influensa A(HIN1)pdm09 hos grisar gjordes i borjan av maj
2009 i Kanada har A(HIN1)pdmO09 isolerats fran grisar i
hela viérlden, inklusive flera europeiska linder som Tyskland,
Italien, Danmark, Norge, Island och Finland. Viruset ar vél
anpassat till ménniskor och kliniska tecken pa sjukdom hos
grisar var begrinsade. Ar 2013 identifierades en ny variant
av detta influensavirus hos svenska grisar dir HA-genen
uppvisade stor likhet i nukleotiderna med samtida humana
pandemiska influensastammar av A(HIN1)pdm09. Detta
tyder pé att smittan till grisarna mest sannolikt kom frén
ménniskor. Isolatet hade en pandemisk A(HINI1)pdm09-
liknande HA-gen av humant ursprung och en H3N2 [AV-
S-liknande NA-gen som var ndra besldktad med HIN2
IAV-S NA med aviirt ursprung fran isolat som pavisats i
Sverige sedan 2009. De interna generna var helt och hallet av
pandemiskt A(HIN1)pdmO09-ursprung som ar vél anpassat
till minniska. Aven om H1(pdm09) N2-subtypen dominerade
fynden av influensa A-virus i den svenska grispopulationen
under 2014, var de kliniska tecknen pé sjukdom begrinsade.

Detta monster sags senare dven i andra lander.

Det har inte gjorts ndgon regelbunden aktiv 6vervakning
av influensa hos grisar i Sverige, men serologiska
undersdkningar genomférdes 1999, 2002, 2006 och 2010.
Vid varje tillfille analyserades 1000 serumprover med
avseende pa forekomst av antikroppar mot HIN1, H3N2
och HIN2. Undersdkningen som utfoérdes 2006 omfattade
dven analyser av antikroppar mot H5 och H7. Under
2022 paborjades en aktiv 0vervakning med analys av 600
serumprover som slutférdes under 2023.

Manniskor

Influensa A-virus som infekterar méanniskor men som
genetiskt liknar virus som cirkulerar hos grisar kallas
“variantvirus” och namnges med bokstaven ”v” for att skilja
dem frén virus som normalt infekterar ménniskor. Infor
WHO:s vaccinméte for sddra halvklotet under september
2023 sammanfattas genetisk diversitet och fylogeni for
influensa A-virus hos grisar, for virusstammar som samlats
in mellan januari-juni 2023, i den senaste OFFLU-rapporten
fran september 2023. OFFLU ér ett ndtverk for 6vervakning
av influensa hos djur och grundades 2005 som ett samarbete
mellan WOAH (vérldsorganisationen for djurhilsa) och
FAO (FN:s livsmedels- och jordbruksorganisation). Personer
som smittats av influensavirus fran grisar har haft symtom
som liknar dem som orsakas av vanlig sdsongsinfluensa
hos méinniskor. Dessa inkluderar feber, trétthet, aptitldshet
och hosta. En del har ocksd rapporterat rinnande nisa,
halsont, dgonirritation, illamé&ende, krdkningar och diarré.
For 2023 rapporteras 10 fall av virusinfektioner med
svininfluensavarianter globalt. Fyra av fallen rapporterades
fran lander inom EU (Schweiz, Spanien, Nederldnderna
och Storbritannien). Fem fall av infektion med A(HIN1)v
hos ménniskor rapporterades frdn Schweiz (1), Spanien (1),
Nederlidnderna (1) och Brasilien (2) under 2023. Fyra fall
av A(HIN2)v rapporterades fran Taiwan (1), Storbritannien
(1) och USA (2). Ett fall av A(H3)v rapporterades fran USA.
Inga ytterligare fall upptécktes hos familjemedlemmar och
ingen dverforing fran ménniska till manniska identifierades.
Flera tidigare fall kopplas till kdnd kontakt/exponering med
grisar genom yrkesverksamma, som fallen hos en grisbonde
i Spanien samt i Schweiz. Fallen som rapporterades fran
Storbritannien och Nederldnderna hade daremot ingen kénd
direkt kontakt med levande grisar eller andra djur. Mellan
2011 och 2023 uppticktes 436 fall av A(H3N2)v, 37 fall
av A(HIN2)v och 18 fall av A(HIN1)v i USA. Majoriteten
av infektionerna med variantvirus sker hos personer <18 ar
1 USA. US-CDC uppskattar att cirka 90 % av infektioner
med [AV-S hos ménniskor férknippas med jordbruksmaéssor,
dir méanniskor &r i nédra kontakt med potentiellt infekterade
grispopulationer.
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LAGSTIFTNING

Djur

Alla laboratoriebekréftade fall av influensavirus hos grisar
ar anmélningspliktiga enligt STVFS 2021:10.

Manniskor

Alla laboratoriebekriftade fall av influensavirus A eller B
hos ménniskor dr anmélningspliktiga enligt smittskyddslagen
(SFS 2004:168 med #andringar). Dessutom maste alla
infektioner hos ménniskor som orsakas av en ny subtyp
av influensa omedelbart rapporteras till EWRS, EU:s
system for tidig varning och reaktion, vid ECDC enligt det
internationella hélsoreglementet (IHR, 2005). Prover bor
delas med WHO:s samarbetscentrum.

OVERVAKNING

Djur

Passiv 6vervakning

Varje ar rapporteras ett antal grisbesittningar med
luftvdgssymtom som Overensstimmer med influensa till
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA). Serum- och
svabbprover skickas till SVA for analys (tabell 14).
Serumprover screenas for forekomst av anti-influensa A-
antikroppar med hjilp av en kommersiellt tillgénglig ELISA
(ID Screen Influenza A antibody competition ELISA kit,
Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike).

Aktiv 6vervakning

Under 2022 péborjades en aktiv dvervakning av forekomst
av antikroppar mot IAV-S i serum som valts ut slumpmaéssigt
fran kontrollprogrammet for porcint reproduktivt och
respiratoriskt syndrom (se sidan 74 for mer information).

Overvakningen slutfordes under forsta kvartalet 2023 och
dé hade sammantaget 600 prover analyserats. Serumprover
screenades for forekomst av anti-influensa A-antikroppar
med samma kommersiella ELISA som anvindes vid den
passiva overvakningen.

Manniskor

Prover samlas in i Sverige inom primérvardens
sentinelndtverk fran patienter med influensaliknande
sjukdom  och  akuta luftvédgsinfektioner  under
influensadvervakningssdsongen (322 patienter provtogs
under sdsongen 2022-2023). Dessa prover analyseras
avseende influensa A och B samt SARS-CoV-2. Om
influensa A pévisas utfors ytterligare subtypning med rRT-
PCR for A(H1)pdmO09 och A(H3). Om influensa A-positiva
prover inte kan subtypas utfors ytterligare karaktérisering
for att utesluta zoonotisk influensa A. Ett urval av
proverna inom sentinelovervakningen samt prover fran
kliniska mikrobiologiska laboratorier genomgéar dessutom
helgenomsekvensering. Under sdsongen 2022-2023
karaktiriserades 285 influensastammar avseende genetisk
grupptillhdrighet. Prover fran patienter med misstinkta
symtom och som har exponerats for grisar karaktériseras for
att utesluta zoonotisk influensa A.

RESULTAT

Djur

Passiv 6vervakning

Under 2023 analyserades sammanlagt 194 luftvigsprover
frén 68 besittningar med luftvdgssymtom med rRT-PCR
for svininfluensavirus. Tolv [AV-S-smittade beséttningar
identifierades dér ett eller flera prover konstaterades positiv

Tabell 14: Passiv och aktiv molekylér 6vervakning av svininfluensa i svenska grisbeséattningar fran 2014 till 2022.

Period Antal undersokta Antal influensa Frekvensav ~ H1N1pdm Av-like HIN2  Reass. H1pdmN2

besattningar A-positiva fall positiva fall (2009) (H1avN2) (H1 pdmN2)

2014 - Passiv 18 7 besattningar 38 % besattningar 19 14 7
(40 djur) /27 % djurniva

2014 — Aktiv 10 5 besattningar 50 % besattningar 60 5 14
(79 djur) /9 % djurniva

2015 - Passiv 8 2 beséattningar (6 25 % besattningar 3 3 -
djur) /22 % djurniva

2015 — aktiv 10 4 besattningar 40 % besattningar 12 6 2
(20 djur) /2 % djurniva

2016 - Passiv 7 2 beséattningar Enstaka djur per 1 1 -
besattning

2017 - Passiv 20 3 besattningar Enstaka djur per 2 1 -
besattning

2018 - Passiv 31 0 - - - -

2019 - Passiv 46 5 beséttningar Enstaka djur per - 1 -
besattning

2020 - Passiv 64 14 besattningar Enstaka djur per 2 1

besattning

2021 - Passiv 70 7 beséttningar (7 Enstaka djur per 1 6 -
djur) beséttning

2022 - passiv 59 7 beséattningar Enstaka djur per 1 2 -
(10 djur) beséattning (utom
en beséttning)

2023 - passiv 68 12 besattningar Enstaka djur per 2 1 -
(24 djur) besé&ttning (utom
en beséttning)
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for svininfluensavirus.

Etthundrasextioen serumprover fran 8 besittningar
undersoktes under 2023. Av dessa testade 41 (25 %) prover
positivt for antikroppar mot IAV-S. Prover ldmnades in
av besittningsveterindrer fran beséttningar med kliniska
tecken pa luftviagssjukdom eller for screening for franvaro
av antikroppar mot IAV-S.

Aktiv évervakning

Under hosten 2022 och det forsta kvartalet 2023 analyserades
600 prover fran 444 besittningar med avseende pa forekomst
av antikroppar mot IAV-S. Anti-influensa A-antikroppar
pavisades i totalt 86 prover (14 %).

Ménniskor
Inga fall av zoonotisk influensa identifierades under sisongen
2022-2023 i Sverige.

DISKUSSION
Resultaten av Overvakningen tyder pa forekomst, men
ingen omfattande utbredning, av influensa i den svenska
grispopulationen. Under det senaste decenniet har tva nya
subtyper av influensavirus A upptickts i den svenska
grispopulationen. Bada dessa virustyper var resultatet av
flera utbyten av gensegment (reassortments) mellan avidra
och/eller humana influensa A-virus och svininfluensavirus.
Folkhilsorisken med att IAV-S for nirvarande cirkulerar
i granssnittet mellan djur och ménniska har inte féréndrats
i de senaste riskbedomningarna frain WHO. Nuvarande
kunskap tyder pa att IAV-S inte har formagan att upprétthalla
overforing fran maénniska till ménniska, och darfor &r
sannolikheten fortfarande 14g. De flesta infektioner hos
maéanniskor ar lindriga och infektioner hos ménniskor
forvintas forekomma eftersom influensavirus cirkulerar i
grispopulationer. Influensa A-virus dr ofGrutségbara och
fordndringar (mutationer eller reassortments) induceras
kontinuerligt. Detta skulle kunna gora viruset mer smittsamt
bland ménniskor. Den veterindrmedicinska betydelsen och
den potentiella betydelsen for folkhdlsan av influensa A-virus
hos grisar bor inte underskattas. WHO betonar vikten av
kontinuerlig 6vervakning av zoonotiska influensavirus for
att kunna folja utvecklingen av dessa virus och utvirdera den
risk som nya zoonotiska virus utgér for djur och ménniskors
hélsa. Det skulle darfor vara av vérde att regelbundet utfora
aktiv 6vervakning.
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Lentivirus hos sma idisslare
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Figur 25: Syftet med kontrollprogrammet ar att utrota maedi-visna (MV) och kaprin artrit-encefalit (CAE) fran svenska far- och getbesattningar
och att férhindra introduktion i fria besattningar. Foto: Astrid Sturnegk.

BAKGRUND

Sma idisslares lentivirus (SRLV) hér till gruppen retrovirus
och omfattar visna/maedivirus (VMV), som i huvudsak
orsakar sjukdomen maedi-visna (MV) hos far, och kaprint
artrit-encefalitvirus (CAEV) som framst orsakar sjukdomen
kaprin artrit-encefalit (CAE). MVV och CAEV har tidigare
beskrivits som separata och virdspecifika virus, men under
senare ar har detta omvirderats dé flera studier visat att
infektion kan ske over artgranserna. Numera delar man in
SRLV i 5 undergrupper (A - E). MV hos fér beskrevs forst
pa Island 1939 medan CAE beskrevs 1974 1 USA och nagot
senare i Sverige. MV och CAE ir i dag vanliga sjukdomar i
de flesta get- och farproducerande lander 6ver hela vérlden.
Smittdverforing mellan djur sker oftast oralt (frimst via mjolk
och rdmjo6lk) men kan ocksé ske via inandning av infekterade
aerosoldroppar. Inkubationstiden &r mycket lang; ofta 4-5 ar,
och lentivirus finns kvar hos djuret livet ut trots forekomst
av antikroppar. Det finns varken tillginglig behandling eller
vaccin.

Det forsta fallet av MV hos svenska far rapporterades
officiellt 1974. Femton &r senare var seroprevalensen pa
besittningsniva 8,2 %. Prevalensen av CAE i Sverige ar
inte kind, men i en pilotstudie frdn 2018 var 30 % av de
provtagna beséttningarna seropositiva. I projektet Lentifri
gérd dir besittningar utanfor kontrollprogrammet provtas
har hittills samtliga farbesdttningar (n=51) varit negativa
medan 21 % av getbesdttningarna (n=33) varit positiva.
Dessutom har getbeséttningarna i projektet haft en hog
besattningsprevalens.

Frivilliga kontrollprogram for MV och CAE lanserades
av Gard & Djurhélsan (ddvarande Svenska Djurhdlsovarden)
1993 respektive 1999. Fran 2020 har programmen slagits
ihop till ett program som bendmns MV/CAE-programmet.
Detta for att belysa sjukdomarnas néra slaktskap samt risken
for smittoverforing mellan far och get.

Data fran alla provtagna och kontrollerade beséttningar
har registrerats sedan 1993.
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SJUKDOM

Endast maediformen av MV, en progressiv viral
lunginflammation, har pavisats i svenska farbeséttningar.
Visnaformen, en sjukdom i centrala nervsystemet som
kannetecknas av kronisk avmagring, finns sa vitt vi vet inte
hos svenska far. Sjukdomen ar vanligtvis latent i beséttningen
i flera ar innan kliniska symtom ses. I framskridet stadium
av sjukdomen ir de typiska kliniska symtomen andnéd
och avmagring hos idldre tackor. Efter uppkomsten av
kliniska symtom &ar utgéngen alltid dodlig inom veckor
till manader. CAE forekommer i fyra olika former: artrit,
neurologisk form, lunginflammation och mastit. I Sverige
ar det troligen vanligast med subklinisk sjukdom, men i
vissa getbesittningar har vi sett hoggradiga symtom som till
exempel svar andnod.

LAGSTIFTNING
MYV och CAE ér anmilningspliktiga sjukdomar (SJVFS
2021:10). Kontrollprogrammet regleras genom SJVFS
2015:17 (K 152).

OVERVAKNING
Syftet med kontrollprogrammet &r att pavisa och pa sikt utrota
MYV och CAE fran svenska far- och getbesittningar samt att
forhindra introduktion av smittan i fria beséttningar. Genom
att identifiera infekterade besittningar och vidta atgirder
stoppas spridningen av MV/CAE och utrotning dr mojlig.
Det ar mycket viktigt med en séker livdjurshandeln for att
forhindra att MV/CAE introduceras i fria beséttningar.
Programmet &r frivilligt och bygger pd individuell
serologisk testning av far och getter pa besittningsniva samt
deklarering av samtliga djurkontakter. En beséttningsspecifik
MV/CAE-status uppnas genom upprepad blodprovstagning

och testning. Anslutna djurdgare undertecknar ett avtal om
att alla far och getter i besdttningen ska vara individuellt
mirkta (i enlighet med lagstiftningen). Inkop av far och getter
dr endast tilldtet fran besittningar med samma eller hogre
MV/CAE-status som beséttningens egen.

Efter anslutning till programmet sker tre pa varandra
foljande provtagningar med 12 manaders intervall dar
serologiska tester utfors pa alla far och/eller getter >12
manader. Samtliga prover i varje testomgang maste vara
negativa for MV/CAE-antikroppar. Efter varje negativ
testomgéng erhalls en MV/CAE-status: M1/C1, M2/C2
och M3/C3 (se figur 26). Nar beséttningen erhallit M3/C3-
status betraktas den som fri frdn smitta, men behover gora
ytterligare en provtagning pa alla far och/eller getter >24
manader nér det gatt 24 manader efter tilldelad M3/C3-status.
Besittningen erhaller dd MV/CAE-fri status. MV/CAE-fri
status upprétthélls utan ytterligare provtagning men genom
en forsdkran frén djurdgaren vartannat &r, dir samtliga
djurkontakter redovisas.

En fri besdttning far endast ha kontakt med besédttningar
med M3/C3- eller MV/CAE-fri status. En indirekt kontroll av
besittningar med M3/C3/MV/CAE-fri status utfors genom
testning av far och getter fran besittningar som gér med i
kontrollprogrammet, eftersom dessa nya djur i manga fall
kops fran beséttningar med M3/C3- eller MV/CAE-fti status.

Vid pavisad MVV/CAEV-infektion inom kontroll-
programmet avlivas antingen hela besittningen eller sa utfors
selektiv slakt och uppféljande provtagning, beroende pa
besittningsprevalensen av positiva far och/eller getter.

Programmet bygger pa serologisk undersokning av
blodprover for antikroppar mot MVV/CAEV med ett
ELISA-test. I oktober 2021 dndrades screeningtestet till ett
ELISA-test med hogre kanslighet, fran IDEXX CAEV/MVV

Anslutningsavtal
Djuragarforsdkran

M1/C1 - 12 manader

Prov djur > 1 ar

Djuragarforsakran

M2/C2 - 12 manader

Prov djur > 1 ar

Djuragarforsakran

Prov djur > 1 ar

M3/C3 - 24 manader

Djuragarforsakran

Prov djur > 2 ar

Djuragarforsakran

Figur 26: FIode 6ver hur en besattning tilldelas MV/CAE-status varefter beséttningen avancerar i kontrollprogrammet f6r maedi-visna (MV)

och kaprin artrit-encefalit (CAE).

58

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2023



Total Ab (IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA) till ID Screen MVV/CAEV indirekt (Innovative
Diagnostics, Grabels, Frankrike). Prov med ofullstindiga
eller seropositiva resultat testas pé nytt med en ELISA-test
av annat fabrikat (Elitest MV/CAEV, Hyphen Biomed).
Utfallet av den andra ELISA-testen bedoms olika beroende
pa djurslag men hénsyn tas till besdttningsprevalens och
eventuell tidigare status. Ett positivt prov fran get bedoms
som regel som sant positivt. Ett positivt prov fran far innebér
som regel att ett nytt prov fran aktuellt djur begérs in efter
cirka fyra veckor, sa kallat omprov. Om dven omprovet
skulle vara positivt i bada ELISA-testerna kors provet i en
tredje test, en AGID-test (Maeditect AGID, Alpha Sientific).
Ar dven AGID-testen positiv bedoms provet fran faret som
sant positivt.

Obduktioner och histopatologi &r ytterligare viktiga
verktyg for att uppticka MV och CAE. Serumprover som
samlas in i MV-programmet anvinds ocksé for annan aktiv
overvakning av fér (t.ex. for brucellos).

RESULTAT
Under 2023 analyserades drygt 7600 prover fran far och
getter i kontrollprogrammet.

I slutet av 2023 var 3232 firbesittningar med 113 956
far och 274 getbesittningar med 2708 getter anslutna
till programmet. Det motsvarar cirka 43 % av den
svenska farpopulationen och cirka 14 % av getpopulationen.
Majoriteten av de anslutna besittningarna har uppnatt M3/C3-
eller MV/CAE-fri status. Ovriga besittningar befinner sig
ndgonstans i processen fran okénd status till fri-status, vilket
normalt tar fem ar och fyra provtagningstillféllen.

Under 2023 pavisades inga smittade djur inom
kontrollprogrammet.

DISKUSSION

Det dr nu mer dn 25 ar sedan MV-programmet lanserades.
En rad atgérder har vidtagits for att se till att majoriteten
av de svenska farbesittningarna ar anslutna till programmet
eftersom ett av huvudsyftena med programmet ar att né
sjukdomsfrihet i landet. Detta har varit svért att uppna
trots kampanjer och ekonomiskt stéd. En revidering av
MYV-programmet gjordes under 2013 av Gard & Djurhélsan
och SVA. Som en f6ljd av detta gjordes under 2014 riktad
provtagning i riskomréden och i hogriskbeséttningar samt
insatser for att effektivisera programmet; till exempel
upphérde provtagningen i MV-fria besittningar. Ar 2020
slogs MV- och CAE-programmen ihop till ett program
kallat MV/CAE-programmet. Detta for att belysa risken
for smittspridning mellan far och getter och vikten av
CAE-fria getter for bada djurslagens skull. Programmet
utvirderades av SVA under 2020 f6r mer kostnadseffektiva

provtagnings-, diagnostik- och kontrollatgirder. Tillimpning
av de rekommenderade uppdateringarna pagar. Under
2022 startades ett doktorandprojekt kallat Lentifri gérd
med syfte att rekrytera fler get- och farbeséttningar
till kontrollprogrammet, att studera forekomsten av
SRLV 1 svenska far- och getbesittningar, att utvirdera
de mest kostnadseffektiva provtagningsmetoderna samt
okad kunskap om SRLV:s epidemiologi i Sverige. Det
overgripande mélet med badde MV/CAE-programmet och
projektet Lentifri gérd ar att Sverige ska bli fritt fran SRLV.
Resultat fran provtagningar i savél kontrollprogrammet som
projektet visar att forekomsten av SRLV ér 1ag hos far men
fortfarande relativt hog hos getter.

Norge har gjort en mycket stor insats for att utrota
bade CAE och MV. Efter ett framgéngsrikt program
(prosjekt friskere geiter) har Norge forklarat majoriteten
av getbesdttningarna fria fran CAE, vilket visar att det &r
mdjligt att utrota sjukdomen. Under 2005-2018 hade Norge
inga pavisade fall av MV, men 2019 uppticktes smittan
igen pa 6vervakningsprover. Detta visar hur forradisk SRLV-
infektion ar och hur viktigt det &r med en dvervakning dven
om man bedomer att landet ar “fritt”.
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Leptospiros

BAKGRUND

Den bakteriella infektionen leptospiros forekommer &ver
hela vérlden. Leptospira-bakterier utsondras framfor allt i
urin, bade av symtomatiska och symtomfria smittspridare.
Bakterierna kan sedan 6verleva i dagar till veckor i naturen
i fuktig, inte alltfor kall milj6. Infektionen ar vanligare i
subtropiskt och tropiskt klimat @n i svalare klimatzoner.
Infektion sker via dr slemhinnor och sar, och relativt
stillastdende vatten &r en typisk smittkélla.

Ett stort antal arter och serovarer (varianter) har
beskrivits, med varierande bendgenhet att infektera
respektive orsaka sjukdom hos olika djurslag och ménniska.
Serovarer som visats infektera och orsaka klinisk sjukdom
hos hundar inkluderar L. Icterohaemorrhagiae, L. Canicola,
L. Grippotyphosa, L. Bratislava, L. Saxkoebing, L. Sejroe, L.
Autumnalis, L. Istrica/ Sejroe, L. Australis och L. Pomona.
Dessa serovarer ér alla inkluderade i den rutinmédssiga MAT
(microscopic agglutination test) undersdkning SVA utfor da
kliniska serumprover fran hundar inkommer for analys.

Notkreatur anses vara reservoarer for L. Hardjo och
grisar for L. Pomona. Serovarer som kan orsaka sjukdom hos
hést inkluderar L. Icterohaemorrhagiae, L. Grippotyphosa, L.
Pomona och L. Bratislava. Samtliga av dessa serovarer kan
dven orsaka sjukdom hos ménniskor.

I Sverige har antikroppar mot L. Pomona, L. Bratislava.
L. Icterohaemorrhagiae och en inhemsk stam av L. Sejroe
pavisats hos gris. I enstaka fall har nidrvaro av antikroppar
undersokts och pavisats hos svenska notkreatur, dd mot
samma inhemska stam av L. Sejroe som pavisats hos gris,
samt hund.

Majoriteten av humanfallen har under det senaste
decenniet smittats utomlands genom vattenkontakt i samband
med fritidsaktiviteter.

SJUKDOM

Djur

Hos samtliga djurslag orsakar Leptospira-infektioner oftast
inga kliniska symtom. I de fall sjukdom utvecklas kan den
vara allt frén lindrig till grav med péfoljande dodsfall.

Hos hundar som insjuknar upptrader symtom akut, inom
nagra dagar efter infektionen. Lever och/eller njurpéverkan
och i varierande grad vaskulit dominerar i typiska fall
symtombilden. Dodsfall trots intensivvard, liksom perakuta
dodsfall forekommer, liksom en perakut lungform med
mycket hog dodlighet.

Hos notkreatur ses akut, allvarligare sjukdom oftare hos
kalvar dn hos vuxna individer. De tidiga kliniska tecknen
pa feber och depression dr hos vuxna individer ofta sa
pass milda och s snabbt Overgdende att de inte alltid
detekteras. Infekterade beséttningar kan ha problem med
aborter, minskad fertilitet och minskad mj6lkavkastning samt
6kad dodlighet hos kalvar. Klinisk sjukdom hos far och getter
liknar de hos notkreatur.

Leptospira-infektioner hos gris kan, som hos notkreatur,

ge upphov till reproduktionsstérningar. Framfor allt hos
smagrisar kan infektionen leda till feber, gastrointestinala
storningar samt ikterus.

Hos héstar ar de flesta infektioner subkliniska. Klinisk
sjukdom liknar den som beskrivits for hund. Sena aborter
och aterkommande uveit har ocksa beskrivits.

Manniska

Sjukdomsbilden vid leptospiros hos ménniska varierar.
Vanligaste dr en symtomlds infektion eller en mild
influensaliknande sjukdom. I vissa fall blir infektionen
allvarligare med lever- och njurpaverkan samt blddningar och
hjérn- eller hjarnhinneinflammation kan tillstéta. Dodsfall ar
ovanliga men férekommer.

LAGSTIFTNING

Djur

Leptospiros dr en anmélningspliktig infektion hos samtliga
djurslag i Sverige (SJVFS 2021:10). Anmaélan skall goras
vid positivt PCR resultat eller pavisande av antikroppar i ett
enkelt prov, oavsett serologisk metod.

Manniska
Leptospiros hos ménniska &r anméilningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Overvakning av forekomst av Leptospira-infektion hos hund
bygger primért pa sammanstéllning av rapporterade fall till
Jordbruksverket. Rapporteringen 4r inte serovarspecifik, det
vill séga dven i de fall MAT (microscopic agglutination test)
anvénds, sa att titrar mot specifika serovarer kan pavisas,
rapporteras endast att ett positivt serologiskt resultat har
erhéllits. Under delar av 2021 och 2022 &ndrades emellertid
tolkningen av rapporteringsgrunden tillfalligt vilket ledde
till att enstaka serologiskt positiva prover till stor del inte
rapporterades. Antalet rapporterade positiva analyser for
denna rapporteringsperiod kan darfor inte jaimféras med
tidigare ar.

Information om trender i antalet kliniska sjukdomsfall
och deras geografiska lokalisation insamlas genom aktiva
kontakter med kliniskt verksamma veterinérer.

Aktiv Overvakning av notkreatur och gris utfors for
nirvarande vart tredje ar. Overvakningen ir utformad for
att dokumentera frihet fran L. Hardjo hos ndtkreatur och
L. Pomona hos gris. Analysresultat av prover fran djur
tagna infor export eller i samband med hélsokontroll i
seminstationer bidrar ytterligare till denna 6vervakning.

Samtliga serologiska analyser som ingar i den aktiva
overvakningen utfors av Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). For péavisande av antikroppar hos ndtkreatur mot
L. Hardjo undersoks serum- eller tankmjdlksprover med
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en indirekt ELISA (PrioCHECK® L. Hardjo, Antibody
detection ELISA, Thermo Fisher Scientific, Lelystad,
Nederlénderna). Vid positivt resultat undersdks serumprover
vidare med MAT avseende antikroppar mot serovarerna
L. Hardjo, L. Sejroe och L. Istrica/Sejroe. Cut-off for
rapporterad positiv titer dr satt till 1:100. Nar antingen
positiva eller tveksamt positiva resultat erhalls frén analys av
tankmjolksprover genomfors en utredning i beséttningen.
Sadana utredningar innefattar utvérdering av eventuella
kliniska symtom samt eventuell vidare provtagning av
enskilda djur. Néarvaro av antikroppar mot L. Pomona
hos gris undersdks med MAT-analys av serum. Samtidigt
analyseras nirvaro av antikroppar dven mot serovarerna L.
Icterohaemorrhagiae, L. Istrica/ Sejroe, L. Bratislava och L.
Tarassovi. Cut-off for rapporterad positiv titer dr dven hér
satt till 1:100.

Overvakningen av notkreatur baseras pd serum-
och tankmjolksprover som valts ut genom systematisk
stickprovstagning jamnt fordelade Over é&ret fran
Overvakningsprogrammet for bovin virusdiarré (BVD). Se
kapitlet om BVD (sidan 30 ) for detaljer om provtagning och
population. Overvakningens utformning 4r baserad pa tva
forvintade prevalenser vid introduktion i naiva besittningar:
0,2 % mellan beséttningar och 40 % inom beséttningar, samt
en risk for introduktion pa ett under en tidsperiod pa 50 ar.

Den aktiva Overvakningen av gris baseras pa
prover som samlats in fran slakteriprovtagningen i
overvakningsprogrammet for porcint reproduktivt och
respiratoriskt syndrom (PRRS). Se kapitlet om PRRS
(sidan 74 ) for detaljer om provtagning och population.
Overvakningen #r utformad baserat pa en prevalens mellan
beséttningar pa 0,5 % och en prevalens inom besittningar pa
40 % samt en risk pa ett for introduktion dver en tidsperiod
pa 25 ar.

Antalet prover och beséttningar som behdvs berdknas
arligen med hénsyn till resultatet av dvervakningen under
tidigare ar.

Overvakning av forekomst av leptospiros hos dvriga
djurslag, inklusive hist, ar passiv och bygger pé rapportering
av positiva analysresultat.

Manniska

Det dr obligatoriskt att anmila fall hos méanniskor, och
Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande lékare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och ldmpliga interventionsatgarder.

RESULTAT

Djur

Information som insamlas genom aterkommande kontakter
med kliniskt verksamma veterindrer, inkluderande besok
hos verksamheter sdsom specialiserade djursjukhus, visar
att fall av allvarlig Leptospira-orsakad sjukdom och dddsfall
hos hund har 6kat under det senaste artiondet. Tidigare var
sédana kliniska fall betydligt mer séllsynta. Vaccination
av hundar for att minska risken for allvarlig sjukdom
orsakad av just leptospiros har ocksd under de senaste
aren blivit allt vanligare i de sddra delarna av landet. Det
exakta antalet kliniska fall &r emellertid inte klarlagt. Gravt
sjuka hundar med snabbt sjukdomsforlopp kan avlida eller
avlivas utan provtagning. PCR-analyser &r ofta negativa hos
nyligt infekterade, akut sjuka djur och negativa serologiska
analysresultat ar inte ovanliga i det akuta sjukdomsstadiet.
For diagnos inkluderande vilken serovar som orsakat
sjukdomen krivs i de allra flest fall ett uppfoljande parprov,
vilket ofta inte erhalls. Vidare &r asymtomatisk infektion med
leptospiros betydligt vanligare dn utvecklande av sjukdom.
Pévisande av en lag antikroppstiter kan ddrmed inte ses
som faststillande av klinisk diagnos, da det i de flesta fall
ar pavisande av ett immunologiskt minne fran en tidigare
genomgangen asymtomatisk infektion, alternativt en tidigare
vaccination.

Under 2023 rapporterades totalt 91 Leptospira-positiva
laboratorieanalyser fran enskilda hundar. Serumprover
undersoks antingen med MAT vid laboratorium eller
med snabbtest av behandlande veterinér vid kliniker eller
djursjukhus. PCR anvéands for att pavisa bakterien i blod
eller urinprover. Antalet kan inte jimforas med antalet
rapporterade fall under 2022 (antal: 15) och 2021 (antal: 48),
da en tillfallig fordndring i tolkningen av vilka provresultat
som skulle rapporteras tillimpades, med viss atergang till
tidigare hantering under senare delen av ar 2021.

Under ar 2023 genomfordes ingen aktiv dvervakning
avseende nétkreatur och gris. En handfull grisbeséttningar
provtogs dock med anledning av reproduktionsstérningar,
och antikroppar pavisades hos ett flertal individer mot L.
Bratislava och i tre fall 4&ven mot L. Icterohaemorrhagiae.

For djurslaget hést rapporterades ett positivt
laboratorieresultat under &ar 2023. Som jamforelse
rapporterades endast ett positivt prov fran djurslaget dven
under &r 2022 och under ar 2021.

Manniska

Under 2023 rapporterades fyra fall av leptospiros hos
minniska. Samtliga fall var mén mellan 20 och 55 ar. En
person uppgavs ha smittats i Sverige. De 0vriga tre smittades
utanfor Europa.
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DISKUSSION

Leptospiros dr en allvarlig, globalt forekommande zoonos
och de reproduktionsforluster bakterien orsakar hos boskap
leder ocksé till betydande ekonomiska kostnader globalt.

Aven om geografisk forekomst av olika serovarer
varierar, och sjukdom &r mer vanligt forekommande i
subtropiskt och tropiskt klimat ses allvarlig sjukdom
hos ménniskor och djur globalt. Den 6kning av kliniska
sjukdomsfall som ses hos hund i Sverige pekar ocksa pa
en Okad forekomst av bakterien i svensk natur. Fortsatta
klimatf6érandringar kan leda till en 6kning av sjukdomsfall
hos bade djur och ménniskor i landet. Gnagare, framfor
allt rattor, dr viktiga smittspridare och fordndringar av det
ekologiska systemet kan ocksa péverka sannolikheten att bli
smittad.

Antikroppar mot flertalet Leptospira-serovarer har
pavisats arligen hos svenska hundar fran Mélardalen
och sOderut under det senaste artiondet, vilket visar att
infektionen finns i landet. Det 6kande antalet fall av allvarlig
klinisk sjukdom och dddsfall hos hund under de senaste
tvad artiondena tyder pa en okad nérvaro av infektionen
i naturen och didrmed pé en Okad risk for infektion och
sjukdom hos andra djurslag och ménniska. De serovarer
mot vilka antikroppar pavisats hos hund inkluderar L.
Icterohaemorrhagiae, L. Canicola, L. Grippotyphosa, L.

Bratislava, L. Saxkoebing, L. Sejroe och L. Autumnalis.

Antikroppar mot bland annat serovarerna L. Bratislava och
L. Grippotyphosa har ocksa pavisats hos vilda rattor som
fangats i svenska stader i forskningsstudier.

L. Hardjo och L. Pomona har aldrig bekréftats i de
kommersiella notkreaturs- och grispopulationerna i Sverige
inom ramen for det dvervakningsprogram som funnits sedan
1994. Serologiska reaktioner mot andra Lepfospira-serovarer
dn L. Pomona pévisas ibland hos svenska grisar, oftast mot
en inhemsk stam av L. Sejroe, men dven mot L. Bratislava
och L. Icterohaemorrhagiae.

Trots den okade forekomsten av leptospiros hos
hund rapporteras fortfarande fa fall hos manniska, varav
majoriteten smittats utomlands.
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Listerios

BAKGRUND

Listerios orsakas av bakterien Listeria monocytogenes.
Sléktet Listeria innehaller flera arter, men L. monocytogenes
ar den enda zoonotiska arten och beskrevs forsta gangen
1926. Tidigare rapporterades sporadiska fall av listerios, ofta
hos anstillda i kontakt med sjuka djur, men sedan 1980-talet
har utbrott och fall av listerios sparats till livsmedel.

Listeriabakterier har stor spridning i miljon, till exempel
i jord, ensilage och vatten. De kan 6verleva under l4nga
perioder i miljon och téla desinfektion. De kan dven
vaxa till i kylskapstemperatur, i vakuumforpackad mat
och i modifierad atmosfir. Dessa egenskaper gor det
svart att eliminera listeriabakterier. L. monocytogenes och
andra listeriaarter forekommer ofta som miljofororeningar
i livsmedelsproducerande anldggningar. Det &r dock endast
L. monocytogenes som ir relevant for manniskors hélsa. De
viktigaste kéllorna till listerios hos ménniskor &r atfardiga
livsmedel med lang hallbarhet, sdsom vakuumforpackade
fiskprodukter, kottprodukter, mogel- och Kkittostar. L.
monocytogenes avdddas vid upphettning (pastorisering eller
kokning).

De viktigaste kallorna till listerios hos djur &r foder eller
miljo. For att forebygga listerios hos idisslare ar det viktigt
att utfodra djuren med ett ensilage av god kvalitet (lagt pH
och utan férorening med jord), eftersom ett hogre pH-virde
gynnar tillvéxt av L. monocytogenes.

I Sverige har det under de senaste tio dren rapporterats
cirka 70-120 fall hos ménniskor arligen. Utbrott har
forknippats med vakuumforpackad fisk, med mogel- och
kittostar, charkuterier, fryst majs och med fardigmat.

SJUKDOM

Djur

L. monocytogenes kan infektera ett brett spektrum av
djurarter, bade tama och vilda. Den kliniska bilden av
infektionen hos djur varierar frdn en asymtomatisk infektion
till sjukdom med allvarliga kliniska symtom. Sarskilt hos far
och getter yttrar sig listerios som encefalit, abort, mastit eller
blodforgiftning.

Manniskor

Listerios kan yttra sig antingen som en lindrigare icke-invasiv
form eller som en allvarlig invasiv sjukdom, dér den icke-
invasiva formen yttrar sig som en febril gastroenterit. De
vanligaste formerna av invasiv listerios hos vuxna ir sepsis
och meningit (hjarnhinneinflammation) och forekommer
oftast hos personer med nedsatt immunforsvar, nyfédda,
gravida kvinnor och dldre. For personer med invasiv infektion
ar dodligheten hog (2040 %). Gravida kan insjukna i en
influensaliknande sjukdom som i ovanliga fall kan leda
till missfall. Listeriainfektion hos nyfédda upptrader i tva
olika former: en tidig septisk form som upptriader under den
forsta levnadsveckan, samt en sen form som férekommer
1-2 veckor efter forlossningen diar meningit dominerar.

LAGSTIFTNING

Djur

Listerios &r en anmélningspliktig sjukdom hos djur enligt
SJVFES 2021:10.

Livsmedel
Livsmedelssédkerhetskriterier for L. monocytogenes
faststélls 1 kommissionens forordning (EG) nr

2073/2005 om mikrobiologiska kriterier for livsmedel.
Livsmedelsforetagare ska se till att livsmedlen uppfyller
kraven i forordningen. Olika kriterier géller for dtfirdiga
livsmedel dér tillvéxt av L. monocytogenes gynnas och for
atfardiga livsmedel dér tillvixt av L. monocytogenes inte
gynnas (se kriterierna 1.1-1.3 i bilaga I till férordningen).

Manniskor

Invasiv listerios dr en anmadlningspliktig sjukdom i
Sverige sedan 1960. Den &ar anmélningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:1224) samt smittskyddsforordningen (2004:255).

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av djur dr passiv. Misstankar om listerios
kan vickas pa grundval av klinisk sjukdomsbild och/eller
laboratorieanalyser. Diagnosen grundar sig pa histologiska
obduktionsfynd eller genom pavisande av organismen med
odlingsmetoder med anrikning i selektiv buljong foljt av
odling pa selektiv och icke-selektiv agar eller genom
direkt plattldggning. Identifiering gérs med masspektrometri
(MALDI-TOF). Jordbruksverket kan vid behov besluta om
epidemiologiska undersokningar.

Livsmedel

Det finns inget officiellt kontrollprogram for L.
monocytogenes. Kontrollmyndigheter kan utfora provtagning
som en del av offentlig kontroll eller annan offentlig
verksamhet. Producenter av atfardiga livsmedel ar skyldiga
att ta prover av livsmedel, lokaler och utrustning for analys
av L. monocytogenes som en del av sin egenkontroll, men
resultaten rapporteras normalt inte till myndigheterna annat
an vid offentlig kontroll pé plats.

Ménniskor

Listerios hos minniska ar en anmélningspliktig sjukdom och
anmdlan sker genom laboratoriediagnos och klinisk anmélan
via behandlande ldkare. Anmaélan sker samtidigt bade till
regional och nationell niva for att mojliggora ytterligare
analyser och lampliga smittskyddsétgérder. Invasiv listerios
ingdr i Folkhdlsomyndighetens nationella mikrobiella
Overvakningsprogram. Inom programmet typas isolat med
helgenomsekvensering (WGS) for att bestimma molekylér
serotyp och sekvenstyp (ST) samt for klusterdetektion.
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Tabell 15: Resultat fran analyser av férekomst av L. monocytogenes i livsmedelsprover tagna av kontrollmyndigheter under 2023.

Orsak till provtagning Antal prover

Antal positiva prover

Livsmedel i vilka L. monocytogenes pavisades

Projekt/kartlaggning 58 2 1 lax, 1 skinka
Rutinméssig kontroll 64 2 1 lax, 1 korv
Misstéankt matforgiftning /klagomal 80 7 7 ostar
Okant 49 0
Totalt 251 11
RESULTAT ar dock ofta svart att avgora i vilken grad listeriainfektionen
Djur bidrar till dodsfallen eftersom de flesta drabbade patienterna

Ar 2023 rapporterades listerios hos 13 far, 10 ndtkreatur, 4
getter, 2 histar, 2 vildsvin och 1 radjur.

Livsmedel
Under 2023 analyserades 222 livsmedelsprover och 36
miljoprover fran lokaler och utrustning med avseende pa

forekomst av L. monocytogenes (kvalitativt, dvs. ja eller nej).

Dessutom analyserades 35 av proverna av livsmedel dven

kvantitativt (antal kolonibildande enheter per gram, CFU/g).

L. monocytogenes pavisades i 11 prover av livsmedel

(tabell 15) samt 10 prover fran lokaler och utrustning.

Halterna av L. monocytogenes i alla prover som analyserades
kvantitativt var lagre &n kvantifieringsgrénsen 10 CFU/g.

Manniskor

Under 2023 var incidensen av listerios pd samma niva som
2022 (1,2 fall per 100 000 invénare) och totalt rapporterades
131 fall jamfort med 125 fall 2022. Under de senaste 20 &ren
har incidensen av listeriainfektion visat en uppatgaende trend
i Sverige (figur 27). Majoriteten av fallen som rapporteras
med listerios hor till de dldre aldersgrupperna. Under 2023
var mediandldern 77 &r och liksom tidigare &r rapporterades
flest fall i ldersgruppen 6ver 80 &r (figur 28). Sjuttiofem fall
var mén och 56 var kvinnor. Totalt avled 41 fall (31 procent
av de rapporterade fallen) inom en manad fran diagnos. Det

== Fall per 100 000

0.5 +

Antal fall per 100 000

lider av allvarliga bakomliggande sjukdomar som ocksa kan
paverka utfallet.

Listerios ar oftast en inhemsk infektion och under
2023 hade 95 procent av de rapporterade fallen smittats
i Sverige. Under 2023 utfordes typning av listeriaisolat
fran 118 av de 131 rapporterade fallen (90 procent)
pd Folkhdlsomyndigheten. De vanligaste molekylédra
serotyperna var som under tidigare ar [la (n=79), IVb (n=24)
och IIb (n=14) medan endast ett fall av IIc rapporterades.
Forutom serotyp identifieras dven sekvenstyp med WGS
och under 2023 dominerade ST37 (n=26) och ST1 (n=13).
En fordjupad klusteranalys visade att andelen isolat som
tillhorde ett kluster var 52 procent (n=61), vilket var ndgot
hogre an 2022 (45 procent). Totalt identifierades 23 olika
kluster varav 19 innehdll identiska eller nédrbesléktade isolat
identifierade redan fore 2023. Fem fall med en sillsynt stam
av L. monocytogenes 1 Sverige, ST1593, inkluderades i ett
storre kluster med fall fran 2019-2023 utan identifierad
smittkalla.

----- Modellpredikterad trend
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Figur 27: Anméld incidens per 100 000 invanare av humanfall av listerios i Sverige 2003-2023 och en modellpredikterad trend (negativ
binomialregression). Den hégre incidensen 2013-2014 beror pa tva storre utbrott med totalt 49 respektive 28 fall.
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Figur 28: Antal anmélda fall av listerios hos manniskor per
aldersgrupp under 2023 och arligt genomsnitt fér
2018-2022.

Utredning av utbrott och enstaka fall av listerios

I borjan av sommaren 2023 identifierade Folkhilso-
myndigheten sex humanfall med L. monocytogenes ST37
som insjuknat under maj och juni. Typning med WGS
visade att isolat fran fallen klustrade med isolat fran fyra
fall i ett utbrott som kopplades till gravad/kallrokt lax
hosten 2022. Under juli och augusti tillkom ytterligare
fall med samma variant och totalt rapporterades 15 fall
i utbrottet 2023. I augusti pavisades utbrottsstammen i
prover av kallrokt respektive varmrokt lax fran samma
producent i Sverige som i utbrottet hdsten 2022, samt i prover
frén lokaler och utrustning pé anldggningen. Producenten
far sin laxrdvara fran tva slakterier i Norge och ett av
dessa skickade sparade isolat fran sin egen provtagning till
Livsmedelsverket for typning med WGS. Resultaten visade
att isolaten fran slakteriet klustrade med isolat fran humanfall,
livsmedel och omgivningsprover fran utbrottet, vilket tyder
pa utbrottsstammen kom in till produktionsanldggningen i
Sverige med laxravara som hade blivit kontaminerad under
bearbetningen i Norge.

I december 2023 pévisades L. monocytogenes i ett prov
av en Oppnad forpackning av vitost av medelhavstyp som
tagits hemma hos ett humanfall med L. monocytogenes ST7.
Typning med WGS visade att isolatet fran osten klustrade
med isolatet fran fallet. Samma variant av bakterien pavisades
sedan i uppfoljande provtagning av ostar samt lokaler och
utrustning pa mejeriet i Sverige. Ett ytterligare humanfall
tillkom i slutet av december innan utbrottet upphorde.

DISKUSSION

Under 2023 14g incidensen av listerios pd samma niva som
aret innan och 6ver en langre tidsperiod ses en 6kande trend
av listerios (figur 27). Samma trend har observerats i andra
europeiska ldnder. Orsakerna till 6kningen dr fortfarande
oklara, men hianger sannolikt samman med en 6kad andel
dldre i befolkningen. Anledningen till att dldre drabbas
antas bero pa att dldre personer har fler underliggande
sjukdomar. Aven hog dlder i sig anses vara en riskfaktor,
sannolikt beroende pé ett simre immunforsvar i hogre aldrar.
ECDC samarbetar med medlemsldnderna for att stirka
den molekyldra dvervakningen och dérigenom underlétta
upptickt av grinsoverskridande kluster och utbrott av L.
monocytogenes. Detta samarbete inkluderar den europeiska
myndigheten for livsmedelssékerhet (Efsa) och &r avgdrande
for att kunna utreda livsmedelsburna griansoverskridande
utbrott i Europa.

Overvakning av L. monocytogenes hos ménniskor och
provtagning pa livsmedelsanldggningar ar viktigt for att
forstd kéllorna till infektion hos ménniskor och for att
forebygga utbrott. For att identifiera utbrott av listerios
och for att identifiera eventuella kopplingar mellan fall
hos ménniskor och fynd i livsmedel &r typning av isolat
med WGS avgorande. Genom att ladda upp genomdata
fran livsmedel, djur, miljo och ménniskor till internationella
databaser som GenBank, Efsas One Health WGS-system
samt de europeiska 6vervakningssystemen pa humansidan
(TESSy och EpiPulse, som ECDC star vird for) okar
mojligheten att upptécka kéllor till smittspridning vid bade
nationella och internationella utbrott.

REFERENSER

EFSA BIOHAZ Panel (EFSA Panel on Biological Hazards),
2018. Scientific Opinion on the Listeria monocytogenes
contamination of ready-to-eat foods and the risk for human
health in the EU. EFSA Journal 2018;16(1):5134, 173 pp.
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Klassisk svinpest

BAKGRUND
Klassisk svinpest (Classical swine fever, CSF) ér en sjukdom
hos gris som orsakas av ett pestivirus som &r néra besléktat
med bovint virusdiarrévirus och border disease-virus. CSF
dr endemisk i manga delar av vérlden och &r en av de
allvarligaste sjukdomarna som drabbar grisproduktionen
globalt. Sjukdomen &r endemisk i delar av Asien, Sydamerika
och pa vissa karibiska oar. I Europa intrédffade flera stora
utbrott av CSF under 1980- och 90-talen, bland annat ett
omfattande utbrott i Nederldnderna, Tyskland, Belgien och
Spanien 1997-1998. Dessa utbrott ledde till att mycket
effektiva strategier for bekdmpning och utrotning utvecklades
och genomfordes. Under de senaste 15 aren har det endast
forekommit sporadiska rapporter om utbrott av CSF hos gris
och vildsvin i de 6stra delarna av EU, inklusive Litauen (2009,
2011) och Lettland (2012-2015). Det senaste rapporterade
fallet av CSF i EU var 2015. Sverige, dar CSF inte har
diagnostiserats sedan 1944, fick i februari 2015 officiell
status som ett historiskt CSF-fritt land av WOAH.
CSF-virus (CSFV) ar mycket smittsamt och &verfors
genom direkt och indirekt kontakt mellan djur. Vildsvin
kan fungera som en reservoar for viruset och det finns flera
dokumenterade fall av utbrott hos gris orsakade av direkt
eller indirekt kontakt med vildsvin. Utfodring av grisar med
matavfall som dr kontaminerat med CSFV har ocksa lett till

o
-]

Figur 29: Syftet med &vervakningsprogrammet for klassisk svinpest i Sverige ar att dokumentera frihet fran sjukdomen i svinpopulationen
och att bidra till att uppratthalla denna situation genom tidig upptéckt av en introduktion. Under 2023 testades 1747 grisar som
befanns vara negativa fér sjukdomen. Foto: Bengt Ekberg/SVA.

att sjukdomen spridits till nya omraden. Pa grund av detta
ar utfodring av gris med matavfall forbjudet i Europeiska
unionen.

SJUKDOM

CSF forekommer i tre olika kliniska former; akut, kronisk
och lindrig. Inkubationstiden ar 2—14 dygn och tecken pa
den akuta sjukdomsformen inkluderar hog feber (<42 °C),
svaghet, konjunktivit, blapurpurréd missfargning av huden,
diarré och neurologiska symtom. Den akuta formen av CSF
kan inte kliniskt sdrskiljas fran afrikansk svinpest (ASF).
Kroniskt infekterade djur uppvisar en mer diffus klinisk bild
med intermittent feber, anorexi och dalig tillvaxt. I den milda
formen &r reproduktionsstérningar hos suggor, inklusive
aborter, mumifieringar och d6dfédda grisar, de huvudsakliga
kliniska symtomen. Den milda formen kan ocksa leda till
att persistent infekterade smagrisar fods som till en borjan
verkar friska men som utsdndrar stora mangder virus innan
de blir sjuka och dor flera manader senare.

LAGSTIFTNING

CSF ér en fortecknad sjukdom (kategori A, D och
E) i EU:s djurhilsolag, (EU) 2016/429. Sjukdomen &r
anmaélningspliktig vid klinisk misstanke enligt SJIVFS
2021/10 (K12).
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OVERVAKNING

Syftet med dvervakningen av CSF ér att sdkerstélla tidig
upptéckt av en introduktion till den svenska grispopulationen
och pa sé sitt bidra till att bibehélla sjukdomsfriheten.
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) ansvarar for
overvakningsdesign, provanalys och rapportering till
Jordbruksverket. Serologiska analyser for CSF, PCR-
analyser for forekomst av CSFV-genom och CSFV-odling
utfors vid SVA. Serologisk analys gors med hjilp av ett
kommersiellt kit (IDEXX HerdChek® CSFV Antibody Test
Kit, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) och, vid
ett positivt ELISA-resultat, utfors ett serumneutralisationstest
(SN) for pavisande av antikroppar mot CSFV for bekriftelse.

Passiv 6vervakning

Eftersom CSF ar anmélningspliktigt vid klinisk misstanke
for bade veterindrer och lantbrukare utreds fall med kliniska
symtom som O&verensstimmer med CSF efter anmilan
till Jordbruksverket. Utredningen kan omfatta provtagning
av sjuka eller doda djur, undersdkning av beséttningen
med avseende pa forekomst av symtom och analyser av
produktionsdata. Pa grund av likheterna i symtom pa CSF
och ASF analyseras prover vanligtvis for bdde CSFV och
ASFV, vilket ar en strategi som starkt rekommenderas av
EU.

Dessutom ingér PCR-analys for forekomst av CSFV-
genom i den forstérkta passiva dvervakningen av aborterade
foster (se kapitlet “Undersdkningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pé sidan 149).

Aktiv 6vervakning

Overvakningen utformades med en prevalens mellan
besittningar pa 0,5 %, en prevalens inom besittningen
pa 40 % och en risk for introduktion som motsvarar 1
introduktion pa 25 ar. Det antal prover som behdvs for att
uppna en sannolikhet for frihet pa 99 % berédknas érligen,
med beaktande av Overvakningsresultaten fran tidigare
ar. For 2023 berdknades det att 2000 prover krdvdes i
overvakningen. Blodprover som samlats in i slakteriets
provtagningskomponent i PRRS-6vervakningen, som utfors
av Gard och djurhilsan (se kapitlet ”Porcint reproduktivt
och respiratoriskt syndrom” pa sidan 74), anvédndes for
aktiv 6vervakning av CSF hos gris. Tva till tre prover per
besittning som testades for PRRS analyserades ocksa for
antikroppar mot CSFV.

Utover aktiv dvervakning av CSF hos gris har aktiv
overvakning av CSF hos jagade vildsvin genomforts arligen
sedan ar 2000 (se kapitlet “Infektionssjukdomar hos vildsvin”
pa sidan 129).

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2023 genomfordes 12 besittningsutredningar efter
kliniska misstankar om CSF hos gris. I nio av dessa
besittningar var 6kad dodlighet det priméra kliniska symtom
som foranledde utredningarna. I tva besittningar foranledde
Okade kastningar bland suggor utredningarna medan i en
besittning hittades makroskopiska férandringar som tydde pa
CSF vid obduktion. Prover samlades in i alla utredningarna
och analyserades med avseende pa CSF (och ASF). Alla
prover var negativa och alla besittningar forklarades dérefter
fria fran CSF.

Inom ramen for programmet for fOrstirkt passiv
overvakning av aborterade foster undersoktes 17 foster fran
10 besattningar med avseende pa forekomst av CSFV-genom
med PCR och alla prover var negativa.

Aktiv 6vervakning

Serumprover fran 1747 grisar analyserades med avseende pa
forekomst av antikroppar mot CSF under 2023. Alla prover
var negativa. Med beaktande av 6vervakningsresultaten fran
tidigare ar var sannolikheten for frihet frin CSF under 2023
>99 %.

DISKUSSION

Under 2023 utreddes ungefér dubbelt s& manga besittningar
efter misstankar om CSF &n tidigare ar. Detta berodde pa
utbrottet av ASF hos vildsvin som intrdffade i Sverige 2023.
Utbrottet hos vildsvin sinkte ribban for misstankar om ASF
i grisbesittningar och fler beséttningar utreddes for ASF ér
2023 an tidigare ar. Eftersom det inte dr mojligt att skilja ASF
fran CSF baserade pa klinisk bild utreddes dessa besdttningar
dven for CSF.

Resultaten fran den aktiva och passiva 6vervakningen
av CSF i Sverige under 2023 bidrar till dokumentationen
av frihet fran denna infektion i den svenska kommersiella
grispopulationen. Under de senaste aren har den svenska
grisndringen genomgétt stora strukturforiandringar som
lett till ett snabbt minskande antal beséttningar och
omfattande forédndringar pa marknaden och i lantbrukarnas
vanor. Den aktiva dvervakningen, vad giller planering,
utformning och antal prover, utvirderas dérfor arligen och
justeras direfter vid behov. Aven om EU nu r fritt frin
CSF understryker enstaka utbrott hos gris i ldnder nira
Sverige och den omfattande rorligheten av produkter och
maénniskor, inklusive arbetskraft inom animalieproduktionen,
det fortsatta behovet av bade passiv och aktiv 6vervakning
av CSF.

REFERENSER
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Becher P (2018) Epidemiology, diagnosis and control
of classical swine fever: recent developments and future
challenges. Transbound Emerg Dis. 65:248-261
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Kryptosporidios

BAKGRUND

De encelliga parasiterna Cryptosporidium spp. tillhor
gruppen Apicomplexa och smitta kan orsaka sjukdomen
kryptosporidios hos bade djur och ménniskor. Parasiten kan

antingen vara vardspecifik eller ha ett brett vardspektrum.

Flera Cryptosporidium-arter ar tydligt zoonotiska, till
exempel Cryptosporidium parvum, medan den zoonotiska
potentialen hos andra arter &r légre.

Det smittsamma livsstadiet, oocystorna, 6verfors mellan
virdar fekal-oralt, antingen direkt eller indirekt via till
exempel mat, badvatten eller dricksvatten. Zoonotisk smitta
fran djur till ménniska kan ske direkt vid djurkontakt eller
indirekt. Oocystor kan smitta direkt efter utséndring med
virdens avforing, infektionsdosen ér lag, de kan overleva
langa perioder i miljon och de tél vanlig vattenbehandling sé&
som klorering.

Cryptosporidium beskrevs forst hos djur och erkédndes
inte officiellt som en betydande humanpatogen forrén i borjan
av 1980-talet. Cryptosporidium spp. har rankats som den
femte viktigaste livsmedelsburna parasiten globalt, savil som
i Europa.

SJUKDOM

Djur

Kryptosporidios hos djur &r av veterindrmedicinsk betydelse
och kan leda till klinisk sjukdom, dodlighet och darmed
ocksa produktionsforluster. Cryptosporidium parvum ar den
viktigaste arten av klinisk betydelse hos svenska notkreatur
och kan orsaka framfor allt diarré hos unga kalvar. Kliniska
symtom inkluderar diarré som ibland &tf6ljs av aptitldshet,
feber och uttorkning. Djuren aterhdmtar sig oftast spontant
inom 1-2 veckor, men i vissa fall dr infektionen d6dlig. Olika
Cryptosporidium-arter infekterar dock olika vérdarter av djur
och kan ha olika klinisk relevans. Den zoonotiska potentialen
hos vissa arter innebar dessutom att de kan vara av betydelse
for folkhélsan dd ménniskor kan smittas av djur, d&ven nér
djuren har en subklinisk infektion.

Manniskor

Sjukdomen hos méinniskor kan variera frdn symtomfri
till svér infektion. Smittdosen ar lag och inkubationstiden
varierar fran 2 till 12 dagar. Symtomen, som normalt varar i
upp till 2 veckor, inkluderar mattlig till svér vattnig diarré,
feber, magkramper, illamdende och krékningar. Kronisk
diarré och feber forekommer hos personer med uttalad
immunbrist, sésom obehandlad HIV med laga CD4-celltal.

Figur 30: Bladgronsaker tillhér de vanligaste livsmedel som kan kopplas till utbrott av kryptosporidios. Ett stort antal diagnosticerade fall
kunde ar 2023 kopplas till konsumtion av gronkal.
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Aven om sjukdomen vanligtvis ir mild hos i vrigt friska
individer, kan &ldre och personer med nedsatt immunforsvar
bli allvarligt sjuka.

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av Cryptosporidium spp. hos djur 4r enbart
passiv och den storsta delen av vér kunskap om forekomst
hos olika virddjur, bdde tama och vilda, kommer frén
projektbaserade undersokningar och studier.

Manniskor

Anmélan av fall hos maénniskor ar obligatorisk och
overvakningen bygger péd att sjukdomen identifieras av
behandlande ldkare och/eller genom laboratoriediagnos.
Bada ar skyldiga att rapportera till regional och nationell
niva for att mojliggora ytterligare analyser och lampliga
interventionséatgérder.

LAGSTIFTNING

Djur

Pévisande av Cryptosporidium spp. hos djur &r inte
anméilningspliktigt.

Manniskor
Kryptosporidios dr anmélningspliktig enligt smittskyddslagen
(SFS 2004:168 med éndringar i SFS 2022:217).

RESULTAT

Manniskor

Under 2023 rapporterades totalt 741 fall av kryptosporidios,
vilket motsvarar en incidens pa 7 fall per 100 000 invanare
vilket 4r pad samma niva som 2022 (figur 31). Bland de
rapporterade fallen var mediandldern 35 &r (0-97 ar) och
59 % var kvinnor (n=436/741). Under 2023 var majoriteten
av de rapporterade fallen smittade i Sverige (n=517), 201 fall

smittade utomlands och for 23 fall saknades information om
smittland. Av de utlandssmittade rapporterades flest fall fran
Spanien (n=29 fall).

En topp i antalet rapporterade fall brukar ses under
sensommaren och hosten vilket dven var fallet 2023. Flest
inhemskt smittade fall rapporterades i september (n=130),
oktober (n=81) och i december (n=72) till foljd av flera
utbrott. Under september rapporterades 126 fall under vecka
3840 fran 12 regioner varav de flesta frén Stockholm (n=66).
Utredningen visade en koppling till inhemskt odlad gronkal
som distribuerats till olika restaurangkdk. Tre isolat frén tva
regioner typades och C. parvum 11dA21G1 pavisades.

Under december rapporterades aterigen en dkning av
inhemskt smittade fall och under perioden 10-30 december
anmdldes 68 fall varav majoriteten smittats i Sverige
(n=58). Gronkalssallad fran salladsbuffé i butik identifierades
som den troliga smittkéllan. Isolat fran 13 fall fran sex
olika regioner visade pé en ny subtyp av C. parvum som
namngavs till IIyAll. Under 2023 intrdffade ett mindre
utbrott kopplat till konsumtion av opastoriserad getost dér
fyra fall insjuknade och isolat fran ett av fallen typades och
subtypen C. parvum 11aA15GR1 pévisades.

DISKUSSION

Incidensen av humanfall av kryptosporidios var pé
samma niva som 2022. Okningen av rapporterade fall av
kryptosporidios &ver tid &r framst ett resultat av forédndrade
laboratoriemetoder och 6kad medvetenhet om sjukdomen i
primérvérden.

Bladgronsaker tillhor de vanligaste livsmedel som kan
kopplas till utbrott av kryptosporidios. Denna smittvig &r
komplex eftersom den kan involvera djur, bevattningsvatten,
fororenat vatten och naturliga godningsmedel. Inte séllan &r
dessa utbrott nationella eftersom distribution av gronsaker
kan vara rikstdckande.
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Figur 31: Antal anmaélda fall av kryptosporidios hos manniskor per 100 000 invanare fran 2009 till 2023.
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